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1. Curvade Calibracion de la ampicilinaentre Oy 10 ppm

o0 MIPS_SEC_AMPICILINA #2 [modified by BIOLOGIA WIS _1 o 430 Metd_ampicilinz-1 Extemal Uy _ WIS _1
T | mau WYLZ54 nm ' Area [mAUTmin]
0,150
0,25
- Metd_a
0,00 0,100
0,25
0,050
0,50
- min ppm
B T T T T T T T T 1 = T T T T T T 1
00 13 25 38 50 63 75 28 1,0 0,0 20 40 &0 2.0 100 12,0
A B C D E F G H 1 J K L M N
RetTime Area Amount Height
min mAlFmin ppm mAl %
Matd ampicilina-1 9767 00334 1.0508 =1 0143 100,00
Total: 0,0334 1,9598 0,143 100,00
Figura 1. Solucién patron de ampicilina 2 ppm
a0 0,180
1 maAl wL:254 nm Area [mALFmin]
0,150
- Metd_a
0,25 s
-0,00-] ""“‘M\ 0,100
0,25
0,050~
0,50
— min Ppm
A= r T T T T T T T T 1 = r T T T T T 1
0,0 13 25 38 50 6.3 7.5 S 10 0,0 2,0 a0 6,0 g0 10,0 12,0
A B C D E F G H 1 J K L M N
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  RelArea
min mAlFmin ppm mAlf %
ki Matd ampiciing-1 9787 00835 40198  BMB* 0281 100,00 1.4,
| Total: 0,0685 4,0198 0,281 100,00

Figura 2. Solucién patrén de ampicilina 4 ppm




| mau WALZ54 nm " Area [mAUTmin]
- Metd_a
0,150
0.25
0,00 0,100
0,25
0,050
-0.50
] min ppm
-0,80- 0,000
T T T T T T T T 1 T T T T T T 1
0.0 13 25 38 5.0 63 7.5 83 110 00 20 a0 6.0 8.0 100 120
A B C D E F G H 1 J K L M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  RelArea Resolution)
min mAlrmin ppm mAlt %
1 Metd ampiciling-1 g 747 09030 60455  BMB* 0417 100,00 n.a
Il" Total: 0.1030 6.0458 0.417  100.00 |
Figura 3. Solucién patron de ampicilina 6 ppm
.20 0,180
maAll WhL:259 nm Area [mAUTmin]
] 0,150
ey - Metd_a
0,100
0,00 i
0,050
7 min ppm
= T T T T T T T T 1 = T T T T T T 1
0.0 13 2.5 32 £ 63 75 28 1.0 0.0 2,0 40 6,0 8.0 10,0 120
J K L M N
Ret.lime  Area Amount Type Height  Rel.Area Resolution
min mAtFmin ppm mAalt %
1 Metd ampiciling-1 a7E7 01358 79643  oMB* 0,525 100,00 0.4
| Total: 0,1356 7.9643 0,525 100,00 ]
Figura 4. Solucién patron de ampicilina 8 ppm
a0 . 150
Area [mAUTmin]
050+ 0,150
0,100
-0,00+
0,050
-0,50+
ppm
SR T T T T T T T T T 1 YT T T T T T T 1
o0 13 25 3.8 a0 6.3 7.5 a.s 11.0 o0 2.0 a0 .0 a.n 10,0 120
- K L M N

1

Metdd ampiciling-1

Ret.Time

min

4 740

Area

mAlFmin

09703

Amount

ppm

10,0012

Bue

Height

Rel.Area Resolution|

mAll %%

0653

400,00

Total:

0,1703

10,0012

0,653

100,00 |

Figura 5. Solucién patrén de ampicilina 10 ppm
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[RR=1nEy] o
mAll Area [mALFmin]
0,50 0,150
0,100
0,00
0,050
0,50
min ppm
= T T T T T T T T 1 (= r T T T T T 1
00 13 25 38 50 63 75 88 110 00 20 40 50 80 10,0 120
A B C D E F G H 1 J
No.  Peak Mame CalType #oints  Rel5tdDev.  CoefiDet.  Offset Slope
Ya

Curve

Figura 6. Valores de la curva de calibracion de ampicilina (Solucién patrén 10 ppm)
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2. Cromatogramas obtenidos para la evaluacion de los polimeros de impronta

molecular y no impresos

2.1 Evaluacién de las porciones de extraccion

_ MIPS_SEC_AMPICILINA #25 [modified by BIOLOG1A] MIP 1 extraci a Uy WIS _1
mAl ML253 nm
1,00+
0,50+
) 1 - Metd_ampicilina-1 - 9,107
0,00+ T
min
B T T T T T T T T T T T 1
0.0 1.0 20 20 4,0 8,0 B0 7.0 2.0 on 10,0 11,0
K L M N
Peakname Ret.Time Area Amount Helght
min mAUmin ppm mAy %
1 hetd armpicilina-1 9107 002158 12813 BB 0029 100,00 n.a
Total: 0,0218 12613 0,029 100,00 ]
Figura 7. Cromatograma obtenido para el MIP 1 extraccion 1 a
MIPS_SEC_AMPICILINA #26 [modified by BIOLOGIA] MIF 1 wdrac 1 b 1 _VI5_1
mAl MWL:254 nm
1,00
050
1 - Metd_ampicilina-1 - 9,127
0,00 T
min
A= r T T T T T T T T T
00 1.0 20 30 40 50 80 70 80 20 100 1,0
A B C 1] E F G H | K L M N
Peakname Ret.Time Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution
min  mAFmin - ppm mAl %
1 Metd ampiciling-1 9127 00192 11278 BME* 0026 100,00 n.a.
Total: 0,0192 1,1278 0,026 100,00

Figura 8. Cromatograma obtenido para el MIP 1 extraccion 1 b
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MIFS_SEC_AMPICILINA #27 [modified by BIOLOG|A]

MIP 1 extrac i ¢ UV WIS

mAL ML 254 nm
1,00
0,50
| 1- Metd_ampicilina-1- 9,160
0,00 T
min
ne= r T T T T T T T T T T 1
0.0 1.0 20 3.0 a0 a0 6.0 T0 8.0 an 10,0 11.0
A B C D E F G H | J K L ] N -
Peakname Ret.Time Area Amount Height  RelArea Resolution)
min mALmin ppm mAalf o
Metd arnpicilina-1 9160 00207 12162 B ™ 0,028 100,00 b
| Total: 0.0207 1.2162 0,028 100,00 ]
Figura 9. Cromatograma obtenido para el MIP 1 extracciéon 1 ¢
4 o e s ey o s u I
mAl WYL:254 nm
200
2,00
1,00
b o B TMRS_ampisiling-1 - 8,800
el T I
B T T T T T T T T T T 1
0.0 10 2,0 3.0 40 5.0 8.0 7.0 2.0 a0 10,0 11,0
A B C D E F G H 1 J K L M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  RelArea Resolution)
min mAUmin ppm mAU
1 n.a. 9747 00000 n.a.  BMbT 0,007 0,00 n.a
2 Metd ampiciiina-1 2000 00033 01978 bife* 0,009 100,00 n.a
Total: 00033 0,1919 0,017 100,00
Figura 10. Cromatograma obtenido para el MIP 2 extracciéon 1 a
450 IS _SEL_AMEILILINA RS [MOQITIED Oy HIULUGIA| MIF £ 8103010 U _Wis_
| mau WL254 nm
250+
1,284
min
= T T T T T T T T T T T 1
il 10 n 30 40 Fifl] 8.0 7n an an 100 110
A B C D E F G H | J K L M N

Height  Rel.Area Resolution

mAl

Amount
ppm

Type

Area
mAUmin

Ret.Time
min

Peakname

0,0000 0,0000 0,000 0,00

Figura 11. Cromatograma obtenido para el MIP 2 extracciéon 1 b
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220 MIFD_SEL_AMEFILILIMAFSU MOoaImed oy BIULUw A MIF £ exTac 1o Uy Wio
’ maU WASL:254 nm
1,50
1,00
0,50
] N ol Mgtd_ampicilina-1 - 8893
min
0.20-
T T T T T T T T T T 1
00 1.0 20 3.0 40 50 6.0 70 20 2.0 10,0 110
A B C D E F G H 1 J K L M N

Peakname Ret.Time Area Amount Type Height  RelArea Resolution

Hin mAUFmin ppm mAl %
1 Metd ampiciling-1 5,803 0, 0041 (, 24089 M~ 0,010 100,00 n. 3.
| Total: 0,0041 0,2409 0,010 100,00 |

Figura 12. Cromatograma obtenido para el MIP 2 extraccion 1 c

_ WIPS_SEC_AMFICILINA#S 1 [modified by BIOLOS1A] MIF 3 extrac 1a L_wI5_1
mall WL254 nm
1,00
0,50
1- Metd_ampicilina-1- 8,913
0,00 .
min
0,40
r T T T T T T T T T T 1
0,0 10 20 30 40 5.0 8.0 7.0 20 8.0 10,0 10
A B C D E F G H 1 J K L M N
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  RelArea Resoliution
min mAtFmin ppm mAlY %
1 hletd amnpicilina-1 83913 00289 17584 W 0,034 100,00 n.a.
| Total: 0,0299 1,7584 0,034 100,00 ]

Figura 13. Cromatograma obtenido para el MIP 3 extraccién 1 a

MIFS_SEC_AMPICILINA #32 [modified by BIOLOGLA] MIP 3 extre 1 b U _WIS_1
mAl L2549 nm
1,00
0,50
, 1 - Metd_ampicilina-1 - 8,860
0,00 T
min
-0.40-
r T T T T T T T T T T 1
o 1,0 20 30 40 50 60 7.0 20 a0 100 110
J K L M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Height  RelArea Resolutior|
min mAlFmin ppm mAlf %
1 Metd ampicilina-1 8950 00274 16061 MB™ 0,031 100,00 n.a
| Total: 0,0274 1.6061 0,031 100,00 |

Figura 14. Cromatograma obtenido para el MIP 3 extraccion 1 b
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_ MIPS_SEC_AMPICILINA #33 [modified by BIOLOGIA MIP 3 extre 1 & UV_WIS_1
mAl WYL254 nm
1,00+
050
, 1 - Metd_ampicilina-1 - 8,280
0,00+
ey min
T T T T T T T T T T 1
0.0 10 2.0 3.0 4.0 50 8.0 7.0 &0 8.0 10,0 11
K L M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  RelArea Resolution
min mAlFmin ppm mAU %
1 Metd ampicilina-1 8830 00331 1.8408 Vil 0,057 100,00 n.a.
Total: 0,0331 1.9408 0,037 100,00
Figura 15. Cromatograma obtenido para el MIP 3 extraccién 1 c
Ta0
mal WAL:284 nm
1,00
0,50
7 ) 1.- Metd_ampicilina-1 - 707
T T
0,20
T T T T T T T T T T 1
00 10 20 20 an 50 6.0 70 20 00 100 10
A B C D E F G H K L M N ]
Peakname Ret.Time  Area Amount Height  RelArea Resolution ||
min  mAlPmin ppm mil %
1 Metd ampicilina-1 8707 00109 05421 BM ™ 0,020 100,00 n.a.
| Total: 0.0109 0,6421 0,020 100,00 ]
Figura 16. Cromatograma obtenido para el MIP 4 extraccion 1 a
T
mAl L2254 nm|
1,00
0,50
} 1 - Metd_ampicilina-1 - 8767
mir|
= T T T T T T T T T T T
00 1.0 20 20 a0 50 6.0 70 80 80 10,0 1
A B C D E F G H K L M N
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  RelArea Resolution
min  mAlPmin - ppm mAlt %
1 Metd ampicilina-1 8767 00135 07907 B * 0025 100,00 n.a
| Total: N.01345 0.7907 0025 00.00 |

Figura 17. Cromatograma obtenido para el MIP 4 extraccién 1 b
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140 = —
mal WALZ54 nm
1,00
0,50
min
0204
T T T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 40 50 6.0 70 80 2.0 10,0 110
A B [ D E F G H 1 K L M N+
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  RelArea Resolution| |
min  mAUmin  ppm mAl %
Total: 0,0000 0,0000 0,000 0,00
Figura 18. Cromatograma obtenido para el MIP 4 extraccién 1 ¢
350 — —
mall WSL:264 nm
2,00+
1,00
1- Metd_ampicilina-1- 8,780
min
BAn- T T T T T T T T 1
o0 10 20 20 4.0 4.0 60 70 g0 Q.0 100 10
K L M N ]
Peakname RetTime  Area Amount Height  RelArea Resolution
min mAlFmin ppm mAll %
1 Metd ampicilina-1 8780 00029 01651 BB 0012 100,00 h.a
Total: 0,0029 0,1681 0,012 100,00 ]
Figura 19. Cromatograma obtenido para el MIP 5 extraccion 1 a
350 == —
mAL NAL254 nm
2,004
1,00+
J - Metd_ampicilina-1 - 2,760
= r T T T T T T T T T T I“inl
0o 1.0 20 30 4.0 4.0 6.0 o 2.0 Q0 100 1.0
A B C D E F G H J L M N
3 Peakname Ret.Tima Area Amount

min

mAUFmin

Type

Height

RelArea Resolution

ppm mAlf %
1 Metd ampiciing-1 8780 00023 01374 BME™ 0077 100,00 na
Total: 0,0023 0,1374 0,011 100,00 |

Figura 20. Cromatograma obtenido para el MIP 5 extraccién 1 b
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2,00
1,00

L2584 nm

1. Metd_ampicilina-1- 8,760

min
B T T T T T T T T T 1
oo 1.0 2.0 20 4.0 5,0 6.0 7.0 20 9.0 10,0 110
A B C D E F G H 1 J K L M N
Peakname Ret.Time Area Amount Height Rel.Area Resolution]
R mAlFmin ppm mAlU %a
1 Mletd ampicilina-1 8760 0,0034 01991 BibE= 0014 100,00 n.a
Total: 0,0034 0,1991 0,014 100,00 |
Figura 21. Cromatograma obtenido para el MIP 5 extraccion 1 c
180 = = e
mal WNL:259 nm
1,00+
0,50
o gl petd_ampicilina-1 - 8,680
] &
min
0.20-
T T T T T T T T T T T !
00 10 20 30 40 50 80 7.0 20 20 10,0 1.0
J K L M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  RelAres Resolution
min mAlFmin pom mau %
il Metd ampicilina-T 8,680 0. 0044 02589  BME™ 0075 fo0.00 na
Total: 0,0044 0,2599 0,015 100,00 ]
Figura 22. Cromatograma obtenido para el MIP 6 extraccién 1 a
1,30 = ==
maAl NAL:254 nm
1,004
0,50+
o sl - Metd_smpicilina-1 - 5,682
0,20 min
T T T T T T T T T T |
0.0 1.0 2.0 0 4.0 50 .0 70 5.0 2.0 100 110
A B C D E F G H I J K L M N
Peakname Ret.Time Area Amount Type Height  Rel.Area Resolfutiod]
min mAUmin ppm mAlf 2%
k) Metd ampiciling-1 8 682 00058 0,3204 g 0075 100,00 .4
Total: 0,0055 0,3204 0,018 100,00 |
Figura 23. Cromatograma obtenido para el MIP 6 extraccién 1 b
Ta0
mALl MVL254 nm
1.00
050
g Metd_ampicilina-1- 8,733
] #
min
0,20
T T T T T T T T T T T !
00 10 20 30 a0 50 .0 7.0 30 20 100 1o
J K L M N <]
Ret.Time  Area Amount Type Height  RelArea Resolution) 1
min mAlFmin P mAlU 9%
1 Metd ampiciling-1 8733 00047 02416 BME™ 0.017 100,00 na.
E 0,0041 02416 0,017 100,00 ]

Figura 24. Cromatograma obtenido para el MIP 6 extraccién 1 c
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2,007

mAU WAL:254 nm

1,00
min
D= r T T T T T T
0.0 10 20 30 40 50 6.0 70 80 2.0 100 10
J K L M N
RetTime  Area Amount Type Height  RelArea Resolution
min mALFmin ppm mAlU %
Total: 0,0000 0,0000 0,000 0,00
Figura 25. Cromatograma obtenido para el MIP 1 extraccién 2 a
2 g (I 2L NI LA £33 (oSS BY 1oLy e 1 e o uw_viz_
mAl WL 254 nm
2,00
1,00
min
e r T T T T T T T T T 1
oo 1.0 zZ0 30 4.0 a0 6.0 70 80 Q.0 10.0 .0
J K L ] N
Ret.Time Area Amount Type Height  Rel.Area Resofutior
min mAlFmin ppm mAlU
Tatal: 0,0000 0,0000 0,000 0,00
Figura 26. Cromatograma obtenido para el MIP 1 extracciéon 2 b
2100 T TP et o By T T
mall WL284 nm
1,004
0,00-]
min
0,50
T T T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 40 50 &0 70 80 20 100 10
J K L M N
RetTime Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution
min - mAU*min - ppm mAl %
Total: 0,0000 0,0000 0,000 0,00

Figura 27. Cromatograma obtenido para el MIP 1 extraccion 2 ¢
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140
mal UL:254 nm
1,00
0,50
0,004 I1I - Metd_ampiciling-1 - 9,193
min
0,404
r T T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 40 50 60 k] 2] a0 104 110
K L M N
No. Peakname RetTime Area  Amount Type  Height RelArea Resolution
min mAlPmin - ppm mALl} %
1 Metd ampicilina-1 9183 00001 00060  BMB 0,003 100,00 n.a
Total: 0,0001 0,0060 0,003 100,00 |
Figura 28. Cromatograma obtenido para el MIP 2 extraccion 2 a
1,20
mal WAYL:Z54 nm
0,50
0,00
A min
T T T T T T T T T T 1
0o 10 20 20 40 6,0 6,0 70 2,0 2,0 10,0 110
J K L M N
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  ReiArea Resolution
min mAlFmin ppm mAU %
Total: 0,0000 0.0000 0,000 0,00
Figura 29. Cromatograma obtenido para el MIP 2 extraccién 2 b
4,00 = = ———
mAL NSL:254 nm
2,00+
2,00+
1,00
i |1+ Metd_ampisilina-1 - 8,853
T
-0,50- min
T T T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 4.0 5.0 6.0 70 a0 Q0 10,0 11,0
J K L M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  RelArea Resolutiod|
min mAUmin ppm mAU
1 Metd ampiciling-1 8853 00007 00062 BB 0,003 100,00 n.a
\_Total: 0001 LO0GZ 0.003 100.00 ]

Figura 30. Cromatograma obtenido para el MIP 2 extraccion 2 ¢
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A - - ==
mal WL:254 nm
1,00
il o1 - Metd_ampicilina-1-8
min
-0,50-
T T T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 40 50 ] 70 20 20 100 10
A B C D E F G H | J K L M N
Peakname RetTime Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution
min  mAlFmin - ppm mAl %
1 Metd ampiciing-1 9660 0.0001 00068 BMB 0,003 100,00 n.a
: 00001 0,008 0.003  100.00 l
Figura 31. Cromatograma obtenido para el MIP 3 extracciéon 2 a
2,005
maALl WWL254 nm
1,00+
0,00
B T T T T T T T T T T T = 1
a0 1.0 ) 30 4.0 50 60 70 80 Q.0 10,0 1.0
J K L M N
Peakname RetTime  Area Amount Type Height
min mAlPmin ppm mAU ki
Total: 0,0000 0,0000 0,000 0,00
Figura 32. Cromatograma obtenido para el MIP 3 extraccién 2 b
TE0-
| mau WAL254 nm
1,00
0,80+
1004 é tetd_ampiciling1- 9,080
min
040
T T T T T T T T T T T )
oo 1.0 20 an 40 a0 6.0 T B0 a0 100 110
A B C D E F G H | J K L 1] N
Peakname RetTime  Area Amount Height  RelArea Resoiution
min - mAUmin ppm mAlU %a
1 Mstd ampicilina-1 9080 0.0001 00065  BMB 0002 100,00 na
Total: 0,0001 0,0065 0,002 100,00 ]

Figura 33. Cromatograma obtenido para el MIP 3 extraccion 2 ¢
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T/a0S
mal W26 nm
0,400
0,200+
1- Metd_ampicilina-1 - 8.767
min
-B.180- r T T T T T T T T T T 1
a0 1.0 20 20 4.0 50 6.0 70 a0 a0 10,0 1m0
K L M N
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  RelArea Resolution)
min mAlFmin ppm mAl %
1 hletd ampiciling-1 GFEr 00132 07754 BME 0022 10000 ..
Total: 0.0132 07754 0,022 100,00 |
Figura 34. Cromatograma obtenido para el MIP 4 extraccién 2 a
0,700~ = = —
mal WL:254 nm
0,400
0,200
1 - Metd_ampicilina-1 - 3,760
- L T
min
BlEm= T T T T T T T T T T 1
o4 10 20 30 40 50 50 7 80 ai 10,0 110
K L M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  Rel.Area Resoiution
min  mAWmin  ppm mAlU %
1 Metd ampicilina-1 g760 0027 07483  BMmB™ 0022 100,00 n.a
otal; 0.0127 0.7403 0.022 100.00 ]
Figura 35. Cromatograma obtenido para el MIP 4 extraccién 2 b
70—
mal WYLZ54 nm
0,400
0,200
1 - Metd_ampicilina-1- 8,760
- T
min
-0,100-
r T T T T T T T T T T 1
i}l 10 3] 30 LY 50 i3] T a0 apn 10,0 10
K L M N
Peakname RetTime  Area  Amount Type  Height RelArea Resolution
min  mAlFmin - ppm mAl %
1 Metd ampicilina-1 8760 00133 07830  BmB™ 0,022 100,00 n.a
Total: 0,0133 0,7630 0,022 100,00 |

Figura 36. Cromatograma obtenido para el MIP 4 extraccién 2 ¢
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1,404
mAl WYLZE4 nm
1,00
0,50
1 Metd_ampicilina-1 - £.660
i T
min
A= ) T T T T T T T T T T
0.0 10 20 3.0 4.0 50 6.0 70 20 2.0 10,0 110
A B C D E F G H | J K L M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height Rel.Area Resolution
min mAlFmin ppm mAl %
1 Metd arnpicilina-1 9660 00043 02519 BmE™ 0012 100,00 n.a
I Tatal- 00043 02519 nnaz 40000 1
Figura 37. Cromatograma obtenido para el MIP 5 extraccion 2 a
T
mAl WYL254 nm
0.75-
0,50
025+
) 1. Wetd_ampicilina-1- 8,653
] T
min
D= T T T T T T T
00 1.0 20 30 40 50 60 70 &0 a0 100 1.0
J K L M N =+
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  RelArea Resolution | ||
min mAlFmin pn mAl %
1 tletd ampicilina-1 5653 00080 03524  BMB™ 0014 100,00 n.a.
Total: 0,0060 0,3524 0,014 100,00 ]

Figura 38. Cromatograma obtenido para el MIP 5 extraccién 2 b

0800
mAL WWL254 nm
0,500
0,400
0,200
) 1- Metd_amplailina-1-8.720
i T
min
-0,100-
T T T T T T T T T T T !
0.0 10 20 20 40 50 50 70 &0 a0 100 110
A B C D E F G H 1 J K L M N =
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  Rel.Area Resolution)] _
min mAlFmin ppm mAl %
1 Metd ampicilina- 1 8720 00066 03579 BnmME™ 0014 100,00 n.a.
Total: 0,0066 0,3879 0,014 100,00 ]

Figura 39. Cromatograma obtenido para el MIP 5 extraccién 2 ¢
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0,800
mAl WYL:Z54 nm
0,600+
0,400
0,200+
- Metd_ampisilina-1 - &.720
D= T T T T T T T T T T T e 1
0.0 1.0 20 3.0 a0 50 6.0 7.0 &0 2.0 100 110
J K L M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  Rel.Area Resolution
min mAlFmin ppm mal %
1 Metd armoiciling-1 a720 00050 02943  BME™ 0.4 100,00
Total: 0,0050 0.2949 0,014 100,00 |
Figura 40. Cromatograma obtenido para el MIP 6 extraccién 2 a
0800 — ——
mal WWL254 nm
0,500
0,400
0,200
- Wetd_ampieilina-1 - 6,563
] min
-0,100-
T T T T T T T T T T T 1
0o 1.0 20 20 an 50 60 70 g0 90 100 10
J K L M N
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  RelArea Resolution
min  mAUWmin  ppm mAlU %
1 Metd ampiciling-1 8,543 00053 03087  BMB™ 0,045 100,00 n.a.
[Total: 10,0053 10,3091 0,015 100,00 ]
Figura 41. Cromatograma obtenido para el MIP 6 extraccion 2 b
0.200 = —
mAl WYL:254 nm
0,100
Mﬂﬂ -BB53
0,000 e
min
-0.050-
T T T T T T T T T T T 1
00 1.0 20 30 40 50 80 70 30 20 10,0 110
A B C D E F G H 1 J K L M N

Peakname

RetTime  Area Amount Type Height  Rel.Area Resolution
min  mAUPmin - ppm mAU %

8653 0023 07217 BME™ 008 100,00 na

1 Metd ampiciling-T
Total: 00123 07217 0,016 100,00 |

Figura 42. Cromatograma obtenido para el MIP 6 extraccion 2 ¢
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L Py WAL:Z54 nm
200+
1,00
min
-0.50-
T T T T T T T T T T T 1
oo 10 20 3.0 40 50 60 7o 80 a0 100 110
J K L M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height
min mAlFmin ppm mAlt %
Total: 00000 0.0000 0,000 0,00
Figura 43. Cromatograma obtenido para el NIP 1 extracciéon 1 a
a5 S ==
mALl L2594 nm

250
1,25+

] min
= ) T T T T T T T

0.0 1.0 20 30 4.0 50 6.0 70 8.0 a0 10,0 11.0

J K L M N
Peakname RetTime  Area Amount Type Helght
min mAUmin ppm mAl

Total: 0,0000 0,0000 0,000 0,00

0,180 =—
mAL WL:254 nm
0,100
0,050
1- Metd_ampicilina-1 - 8.493
1 mi
<= T T T T T T T T T T
00 10 20 3.0 40 50 6.0 70 &0 20 10,0 1
A B C D E F G H | J K L M N
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  RelArea Resolution)
min mAUmin ppm mAl %
1 Metd _ampicilina-1 8493 00002 00134  BMB*™ 0003 100,00 n.a
Total: 0.0002 0.0134 0,003 100.00 |

Figura 45. Cromatograma obtenido para el NIP 1 extraccién 1 c
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250 — =
mAl WYL:254 nm
1,00
min
= T T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 a0 50 60 70 30 20 100 10
K L m H |
Ret.Time  Area Amount Type Height  RelArea Resolution |
min mAU*min pom mAl
Total: 0,0000 10,0000 0,000 0,00
Figura 47. Cromatograma obtenido para el NIP 2 extracciéon 1 a
a5
mAll WWL:254 nm
2,00+
1,00
i 4 tetd_ampicilina-1 - 9,093
min
-0.50-
r T T T T T T T T T T 1
on 10 20 20 4.0 a0 6.0 7.0 an a0 100 11.0
J K L M N

Peakname Ret.Time

min

Area
mAlFmin

Amount
ppm

Height  RelArea Resolution]
mAl %

Type

T Metd ampiciling-1 9093 00007 00079 BMB 0,003 100,00 n.a.
Total: 0,0001 0.0079 0,003 100,00 |

Figura 48. Cromatograma obtenido para el NIP 2 extracciéon 1 b

Peakname RetTime

min

Area
mAU min

Amount
ppm

Height  RelArea Resolution
mAl %

Type

3,00 —

mal MYL:254 nm
2,00
1,00~

o - hietd_ampicilina-1 - 8,298
B A

min
0,50-

T T T T T T T T T T T 1

o0 1.0 2.0 3.0 40 50 8.0 7.0 20 2.0 10,0 11

J K L m N

1 Metd smpiciing-1 3,808 0,0002 00006 BMB 0,003 70000 na
| Total: 10,0002 10,0096 0,003 100,00 ]

Figura 49. Cromatograma obtenido para el NIP 2 extraccion 1 ¢
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i
mAl WL:254 nm
4,00+
2,004
] o1 Metd_ampisilina-1 - 9420
min
g r T T T T T T T T
0o 1.0 20 2.0 4.0 a0 8.0 70 g0 an 100 11.0
L M N
Peakname RetTime  Ares Amount Type Height  RelArea Resolution|
min mAl¥min ppm mAl %
1 Matd ampiciing-1 9420 00007 Q4,007 BB 0,003 00,00 n.a
Total: 0,0001 0,0070 0,003 100,00 |
Figura 50. Cromatograma obtenido para el NIP 3 extraccion 1 a
T —
maAl AVL:2E nm
4,004
2,004
min
-1,00-
r T T T T T T T T T T 1
il 10 20 30 40 50 il 70 a0 a1 100 10
L M N
Peakname Ret.Time Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution
min  mAlPmin - ppm mAl} %
Total 0,0000 0,0000 0,000 0,00
Figura 51. Cromatograma obtenido para el NIP 3 extraccion 1 b
T
mAl WL:254 nm
4,004
2,004
min
iy r T T T T T T T T T T 1
il 10 20 20 40 50 1] 70 L ] 100 10
[ B C D E F G H L M N

Peakname Rel.Time
min

Area
mAlFmin
0,0000

Amount

ppm
0.0000

Type

Height
mAl
0.000

Figura 52. Cromatograma obtenido para el NIP 3 extraccién 1 c
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T
mal WAL:254 nm
2,00
1,00
] 1- Metd_ampiciling-1 - 8073
min
0,50
T T T T T T T T T T 1
[iY] 1.0 2.0 20 an 50 6.0 70 20 a0 100 10
A B C D E F G H 1 J K M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Height  Rel.Area Resolution
min mAUmin ppm mAl %
1 Metd arnpicilina-1 8973 00000 00013 BMB 0001 100,00 n.a
| Total: 0.0000 0,0013 0.001 100,00 |
Figura 53. Cromatograma obtenido para el NIP 1 extraccion 2 a
EL
mAU WL:254 nm
1,00
- ) - Metd_ampicilina-1 - 8,853
min
0,50
r T T T T T T T T T T 1
i}l 1.0 20 30 40 50 6.0 70 80 an 10,0 10
A B C D E F [ H 1 J K M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  Rel.Area Resofution|
min mAU“min ppm mAal %
1 Metd ampiciling-T 8653 00000 20029 BMB* 2002 100,00 na
H 0.0000 0.0029 0.002  100.00 |
Figura 54. Cromatograma obtenido para el NIP 1 extraccién 2 b
Z0
mAll WL:254 nm
1,00
i i - Metd_ampicilina-1- 8,753
min
L r T T T T T T T T T 1
0.0 1.0 20 30 an 50 60 70 20 8.0 10,0 10
A B C D E F G H 1 J K M N
No. Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  RelArea Resolution
min  mAUmin - ppm mAt %
1 Metd ampiciling-1 8753 0.0000 00028 BB Q001 100,00 n.a.
Total: 0.0000 0,0028 0,001 100,00

Figura 55. Cromatograma obtenido para el NIP 1 extraccion 2 c
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EE
mAl WAL:254 nm
2,00
1,00
\1- Metd_ampicilina-1 - 8,640
A T
min
050 r T T T T T T T T T T 1
0.0 1.0 20 30 4.0 5.0 .0 T0 a0 a0 10,0 1.0
A B C D E F G H | J K L M N -
Peakname Ret.Time  Area Amount Height  RelArea Resolution -
min mAlPmin ppm mAlf %
1 Metd ampicilina-1 5640 00002 00110 BMB* 0,003 100,00 n.a.
[ Total: 00007 0.011D 0.003  100.00 l
Figura 56. Cromatograma obtenido para el NIP 2 extraccién 2 a
EX
mAU WL:254 nm
3,00
2,00
1,00
i i hietd_ampicilina-1- 9,020
min
0,50
T T T T T T T T T T T 1
00 10 20 20 40 50 8.0 7.0 20 a0 10,0 110
A B C D E F G H | J K L M N 4|
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  RelArea Resolution
min  mAFmin - ppm mAt ] el
Taotal- 0 nnn? nni nnnd 100 0N
Figura 57. Cromatograma obtenido para el NIP 2 extraccion 2 b
a0
mAll WVL:254 nm
2,00
2,00
1,00
4 ol - Metd_ampicilina-1 - 8.927
min
-0,50-
r T T T T T T T T T T 1
00 10 2,0 20 a0 50 60 70 &0 0.0 100 110
J K L M N
Peakname RetTime  Area  Amount Type  Height RelArea Resolution
min  mAlMmin - ppm mAl %
T Metd ampiciling-1 8927 00007 00084 BMB 0,003 10000 n.a.
Total: 0,0001 0,0084 0,003 100,00 ]

Figura 58. Cromatograma obtenido para el NIP 2 extraccion 2 ¢
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T
mal WVL:254 nm
3,00
2,00
1,00
min
1,50
T T T T T T T T T T 1
il 0 il 30 40 il il 7.0 80 a1 100 10
K L M N
Peakname RetTime Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution|
min  mAlPmin ppm mAl %
Total: 0,0000 0,0000 0,000 0,00
Figura 59. Cromatograma obtenido para el NIP 3 extraccién 2 a
3,409
mAl WVL:254 nm
2,004
1,00
min
= r T T T T T T T T T T 1
oo 1.0 20 30 40 50 60 70 a0 ) 100 110
K L M N -]
Pezkname Ret.Time  Area Amount Type  Height RelArea Resolution |
min mAltFmin . ppm mALl %
Total: 0,0000 0,0000 0,000 0.00
Figura 60. Cromatograma obtenido para el NIP 3 extraccion 2 b
e
mAl WL:254 nm
2,00
1,00
i 1 - Metd_ampicilina-1 - 8 653
T
min
050
r T T T T T T T T T T 1
ik 10 20 30 40 50 &0 70 L a0 100 10
A B C D E F G H | K L M N
Peakname RetTime Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution
min - mAlPmin ppm mAl %
Metd _ampicilina-1 853 00005 00312 BhE™ 0oos 10000
Total: 01,0005 01,0312 0,003 100,00 |

Figura 61. Cromatograma obtenido para el NIP 3 extraccion 2 ¢
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2.2Evaluacién de las porciones de carga, lavado y extraccion de ampicilina

en los diferentes polimeros de impronta molecular estudiados y en los
polimeros no impresos

2504 MIPS_SEC_AMPICILINA #172 [modified by BIOLOGIA] MIP 1 carga a UV _MIS_1
i mal WASL:Z54 nm
1,00
i - o wlifetd,
min
-0.50-
T T T T T T T T T T 1
0.0 1.0 2.0 20 4.0 &0 &0 T 2,0 =K1) 10,0
J K L M N 4]
Peakname Ret.Time Area Amount Type Height  Rel.Area Resolution -
min mAlFmin ppm mAu %
1 Metd ampicitina-{ 4593 00036 02700 BB 0.0{2 100,00 3.
| Total: 0,0036 0,2100 0,012 100,00 ]
Figura 62. Cromatograma obtenido para el MIP 1 carga a
.50 = e
mal WASL:264 nm
1,00
" ag e
min
0,50
T T T T T T T T T T 1
0.0 10 2,0 3.0 40 5.0 8.0 7.0 8.0 2.0 10,0
A B C D E F G H 1 J K L M N +]
Peakname Ret.Time  Area Amount Height  RelArea Resolution
min mAFmin pom mAlU %
1 Metd ampiciling-1 9720 00040 02332 BMB* 0,074 100,00 n.a.
[[Total: 0,0040 02332 0,014 100,00 |
Figura 63. Cromatograma obtenido para el MIP 1 carga b
mAl L2649 nm
1,00
min
-0,560-
T T T T T T T T T T 1
0.0 1.0 20 a0 4.0 8.0 6.0 T 8.0 a.0 100
A B C D E F G H 1 J K L M N =
Peakname Ret.Time Area Amount Type Height  RelArea 7 |||
min mAlfmin ppn mAl %
1 Metd ampiciing-T 9773 0.0048 02793 one 0013 100,00 N3
I Total: 0,0048 0.2793 0,013 100,00 ]
Figura 64. Cromatograma obtenido para el MIP 1 cargac
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0100 MIFS_SEC_AMPICILINA #175 [me dified by BIOLOGIA]

NIF 1 Carga a
maAal

-0,000-

0,100

v WIS_1
ML254 nmo

1 - Matd_ampisilina-1 - ¢

-0.150-)
r T T T T T T T T T 1
oo 1.0 20 20 4.0 5.0 6.0 7.0 8.0 o0 100
J K ™ N =]
Peakname Ret.Time Area Amount Helght ReflArea Resolution|
min mAUmin PP mAU %
Metd ampicilina-1 8,800 0,0031 0,1533 0,007 100,00
Total: 0,0031 0,1839 0,007 100,00 |
Figura 65. Cromatograma obtenido para el NIP 1 carga a
0260 MIPS_SEC_AMPICILINA #178 [modified by BIOLOS1A] NIF 1 Carga b L_wiS_1
: mAU WVLZ54 nm
0125+
-0,000-

0,125

- Metd_ampisilina-1 -

EPED r T T T T T T T T T
0,0 10 2.0 20 a0 50 8.0 7.0 20 o0 10,0
J K M [
Peakname Ret.Time Area Amount Height  RelArea Resofution) |
min mAl min ppm mAat %
T Metd ampiciling-1 8,853 0 0084 0 44929 BiE™ 0.025 100,00 na
|| Total: 0,0084 0.4929 0,025 100,00 ]
Figura 66. Cromatograma obtenido para el NIP 1 carga b
0300, MIPE_SEC_AMPICILINA #180 [modified by BIOLOGLA NIP 1 Carga o UN_VIS_1
: mall MAALZES nm
0,125

-0,000+

-0,125+

- Metd_ampicilina-1 |

-0280-
00 10 20 a0 40 50 50 70 80 an 100
A B C D E F G H 1 M N
Peakname Ret.Time Area Amount Height 5
min mAlFmin ppm mAl %
T Metd ampiciling-T 4,880 0, 006G 0, 3875 BMB™ 0,021 100,00 n.4.
| Total: 0,0066 10,3875 0,021 100.00 ]

Figura 67. Cromatograma obtenido para el NIP 1 cargac
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MIPS_SEC_AMPICILINA #176 [madified by BIOLO GIA] MIP 2 Carga a WS _1
| vy WhL254 nm
1,00~
0,50
4 - Metd_ampicilina-1 - {
min
0,20
T T T T T T T T T T !
0.0 10 z0 20 40 50 6.0 T 30 0.0 10.0
A B C D F G H 1 J K L M N
Peakname Ret.Time Area Amount Helght  Rel.Area Resoiutio]
min mALFmin ppm mAl %
1 Metd ampiciling-1 8527 00063 0 3659 BB 0022 100,00 na
Total: 0,0063 0,3699 0,022 100,00 ]
Figura 68. Cromatograma obtenido para el MIP 2 carga a
MIPS_SEC_AMPICILINA #1780 [modified by BIOLOGIA] MIF 2 Carga b U WIS 4
B[ WVL:254 nm
1,00+
0504
L1 Metd_ampicilina-1 -
T
min
W= r T T T T T T T T T 1
0.0 10 zn 30 4.0 50 6.0 T0 an a0 10,0
J K L m N _~]
Ret.Time Area Amount Height  RelArea Resolution| | ||
min mALmin ppm mAl %
1 Metd arnpiciling-1 8873 0,0061 0,3565 BMB™ 0,020 100,00 n.a
Total: 0.0061 0,3565 0,020 100,00 |
Figura 69. Cromatograma obtenido para el MIP 2 carga b
IIFS_SEC_AMPICILINA #1230 [modified by BIOLOGIA] MIF 2 Carga o Uv_vis_d
mAL MVL254 nm
1,00+
050+
A Metd_ampicilina-1
T
min
-0.20-
T T T T T T T T T 1
oo 1,0 2,0 20 40 5.0 6O T 820 Q.0 100
J K L M N =]
Peakname RetTime  Area Amount Height ||
min mAlFmin ppm mAl
1 hetd ampicilina-1 900 00065 0,3545 EME* 0,022 100,00 na
[ Total: 1L.0NGA N.3f45 L.027 100.00 1
Figura 70. Cromatograma obtenido para el MIP 2 carga c
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o MIPS_SEC_AMPICILINA #151 [moditied by BIOLOG1] NIP 2 Carga a s _1
mAl w254 nm
0,400
0,200
- Metd_ampicilina-1 -
win
-0, 100
T T T T T T T T T T ]
oo 10 2o B an s0 80 70 a0 an 100
A B C D E G H [ J K L ] N -
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height E i
min ___mAl*min ___ppm mAL %
1___Metd ampicilina-1 8773 00031 01810 BME~ 0,007 100,00 na
" Total- 0 nn31 01810 nonzy 100 00 1
Figura 71. Cromatograma obtenido para el NIP 2 carga a
'+ o, MIFS_SEC_AMPICILINA #163 (modiizd by BIOLOSIA NIP 2 Carga b U s
mAL WL284 nm
0.200
0,000
min
LD r T T T T T T T T 1
on 10 20 a0 an 50 80 7n an an 100
A B C D E F [ J K L 7] N -]
Peakname Ret.Time Area  Amount Height  RelArea Resolmion| ]
min ___mAU“min ___ppm mAU %
1 Metd smpiciling-1 5867 10,0069 04045 BMB” 0,022 700,00 n.a.
Total: 0,0069 0,4045 0,027 100,00 |
Figura 72. Cromatograma obtenido para el NIP 2 carga b
- oo MIFS_SEC_AMP [GILINA #15% [modiies by BIDLOGIA] NIF 2 Carga o [TEYER]
mAL WL254 nm
0,200
3. histd_ampicilina.d
-0.000
ROLaes r T T T T T T T T = 1
ob 10 zb b ah B an Th a0 an 100
A B C D E F G H [ 3 K L ] N -]
Peakname Ret.Time  Area Amount Height  RelArea Resolution| 1
min ___mAUmin_ ppm mAU 2
1 Wetd ampiciting-1 5,673 (00043 02573 BMST 0077 400,00 nz
[ Total: 0,0043 0,2513 0,017 100,00 1
i
Figura 73. Cromatograma obtenido para el NIP 2 carga c
50— MIPS_SEC_AMPICILINA #1533 [modified by BIOLOG1A] MIF 3 Carga a uv_ s 1
' mAU WYL2Z54 nm
2,50
1,26
min
0,80
T T T T T T T T T T 1
oo 10 20 an 40 50 60 0 8.0 8.0 10,0]
J K L M N -
FPeakname RetTime  Area Amount Height  Rel.Area Resolution ]
min mAlFmin pom mAU %
Total: 0.0000 0,0000 0,000 0,00

Figura 74. Cromatograma obtenido para el MIP 3 carga a
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MIFS_SEC_APICILINA #182 [modified by BIOLOG1A] MIF 3 Carga b uy_vis_1
mal UYL254 nm
3,00
2,00
1,00
min
-0.50-
T T T T T T T T T 1
o0 10 20 30 40 50 8.0 70 20 20 100
J M N «
RetTime Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution] | |
min  mAUFmin - ppm mAt %
otal; 0.0000 0.0000 0,000 0.00
Figura 75. Cromatograma obtenido para el MIP 3 carga b
250 MIES_SEC_AMPICILINA #150 [mogified by BIDLOGIA MIF 3 Carga ¢ U vis 1
' mal WL:254 nm
2,00
1,00
min
0,50
T T T T T T T T T !
00 10 20 30 40 50 50 70 80 2,0 10,
J M N 4
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  Rel.Area Resolution| ||
min  mAlPmin ppm mAl %
Tatal: 110000 .0000n n.000 nnn
Figura 76. Cromatograma obtenido para el MIP 3 carga c
\20m MIFS_SEC_AMPICILINA #1903 [modified by BIOLOGIA] HIF 3 Carga a Uy_WIS_1
: maU WyL254 nm

0,50
- Metd_ampicilina-1
min
-020-
T T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 40 50 80 70 20 20 10,0
M N

Ret.Time  Area
min  mAFmin

Peakname

T Metd ampiciina-1

8,620

00134

Amount

ppm
0. 7880

Type

Be”

Height
mAl %

0.057

100,00

Rel.Area Resolution|

Total:

00134

0,7880

0,057

100,00

Figura 77. Cromatograma obtenido para el NIP 3 carga a
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4 oy MIPS_SEC_AMPICILINA #104 [modited by BIOLOGI HIP 3 Carga b UV WIS _1
[ mau WVL:254 nm
0,764
0,50
0,264
- Metd_ampicilina-1
] min
0,10
r T T T T T T T T T 1
0.0 10 20 30 40 50 8.0 70 &0 20 100
M N
No. Peakname Ret.Time  Area Amount Height  Rel.Area Resolution|
min  mAUmin  ppm mAU %
1 Metd ampiciling-1 5920 00744 08473 BMB* 0055 100,00 n.a
Total: 0,0144 0,8473 0,055 100,00 ]
Figura 78. Cromatograma obtenido para el NIP 3 carga b
MIFS_SEC_AMPICILINA #4195 [modified by BIOLOGLA] HIF 2 Carga ¢ UV_wilE_1
HD: mAU WALL254 nm
0,754
0,50
0,254
- Metd_ampicilina-1
] min
0,10
T T T T T T T T T T 1
on 10 20 3.0 4.0 50 6.0 7.0 =) an 100
A B C D E F G H 1 L M N +
Peakname Ret.Time  Area Amount Height  RelArea Resolution| ||
min  mAUmin ppm mAl %
1 Metd ampiciling-1 5033 00751 08867  BMBT 0,055 100,00
[ Total: 0,0151 0.8861 0,055 100,00
Figura 79. Cromatograma obtenido para el NIP 3 carga c
T
maAll NL263 nm
3,76
24804
1,25+
1 1- Metd_ampiciling-1
min
100~ T T T T T T T T T T 1
0o 1.0 20 30 4.0 a0 8.0 70 8.0 a0 100
A B C D E F G H | L M N -

Ret.Time
min

Area Amount

mAUmin

Peakname

Height
mAl

L

Rel.Area Resolution

ppm Yo
1 Metd_ampicilina-1 8853 00061 03603 BME* 0022 100,00 na.
| Total: 0,0061 10,3603 0,022 100,00 ]

Figura 80. Cromatograma obtenido para el MIP 4 carga a
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Figura 81. Cromatograma obtenido para el MIP 4 carga b
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Figura 82. Cromatograma obtenido para el MIP 4 carga c
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Figura 83. Cromatograma obtenido para el MIP 5 carga a
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Figura 84. Cromatograma obtenido para el MIP 5 carga b
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Figura 85. Cromatograma obtenido para el MIP 5 carga c
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Figura 86. Cromatograma obtenido para el MIP 6 carga a
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Figura 87. Cromatograma obtenido para el MIP 6 carga b
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Figura 88. Cromatograma obtenido para el MIP 6 carga c
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Figura 89. Cromatograma obtenido para el MIP 1 lavado a
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1 Metd ampiciling-1 5980 00065 03817 BMB* 0020 100,00 n.a.
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Figura 90. Cromatograma obtenido para el MIP 1 lavado b
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Figura 91. Cromatograma obtenido para el MIP 1 lavado c
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Figura 92. Cromatograma obtenido para el NIP 1 lavado a
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1 Metd_ampiciina-1 5835 00055 03220 BUE* 0,078 J00,00 n.a
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Figura 93. Cromatograma obtenido para el NIP 1 lavado b
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Figura 94. Cromatograma obtenido para el NIP 1 lavado c
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Figura 95. Cromatograma obtenido para el MIP 2 lavado a
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1 Metd ampicilina-1 8973 00097 05693  BMB*™ 0,029 100,00 n.a.
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Figura 96. Cromatograma obtenido para el MIP 2 lavado b
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Figura 97. Cromatograma obtenido para el MIP 2 lavado ¢
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Figura 98. Cromatograma obtenido para el NIP 2 lavado a
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Figura 99. Cromatograma obtenido para el NIP 2 lavado b
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Figura 100. Cromatograma obtenido para el NIP 2 lavado ¢
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Figura 101. Cromatograma obtenido para el MIP 3 lavado a
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Figura 102. Cromatograma obtenido para el MIP 3 lavado b
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Figura 103. Cromatograma obtenido para el MIP 3 lavado ¢
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Figura 104. Cromatograma obtenido para el NIP 3 lavado a
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1 Metd ampiciing-1 4900 00047 02421 BMB* 0,016 100,00 na
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Figura 105. Cromatograma obtenido para el NIP 3 lavado b
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1 hetd ampicilina-1 5,893 00023 01355 BMB* 0014 100,00 n.a
| Total: 0,0023 0,1355 0,014 100,00 |
Figura 106. Cromatograma obtenido para el NIP 3 lavado ¢
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Figura 107. Cromatograma obtenido para el MIP 4 lavado a
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Figura 108. Cromatograma obtenido para el MIP 4 lavado b
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Figura 109. Cromatograma obtenido para el MIP 4 lavado ¢
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Figura 110. Cromatograma obtenido para el MIP 5 lavado a
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Figura 111. Cromatograma obtenido para el MIP 5 lavado b
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Figura 112. Cromatograma obtenido para el MIP 5 lavado ¢
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Figura 113. Cromatograma obtenido para el MIP 6 lavado a
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Figura 114. Cromatograma obtenido para el MIP 6 lavado b
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Figura 115. Cromatograma obtenido para el MIP 6 lavado c
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Figura 116. Cromatograma obtenido para el MIP 1 extraccion a
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Figura 117. Cromatograma obtenido para el MIP 1 extraccion b
T2
mAL WL:254 nm
0,75
0,50
0,25
o o) - Metd_ampicilina-{ 5|
020- T T T T T T T T T = 1
00 1.0 20 20 a0 50 80 70 30 9.0 100
A B C D E F G H | L M i}
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  Rel.Area Resolution|
min mAFmin ppm mAU %
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Figura 118. Cromatograma obtenido para el MIP 1 extraccion c
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Figura 119. Cromatograma obtenido para el NIP 1 extraccion a
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Figura 120. Cromatograma obtenido para el NIP 1 extraccion b
160
—{|maAl WYL:254 nm
1,00+
050+
L 1 - Metd_ampicilina-1
7 T
min
-0.20-
T T T T T T T T T T
0o 1.0 20 30 40 50 ] 7.0 an a0 1
A B C D E F G H | J K L M N

Peakname

Ret.Time
min

Area
mAUmin

Amount
ppm

Height
mAl

RelArea Resolution

%

Metd ampicilina-1 8920 00013

0,0013

00777
00777

0,006
0,006

100,00 :
100,00 |

Total:

Figura 121. Cromatograma obtenido para el NIP 1 extraccion c
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Figura 122. Cromatograma obtenido para el MIP 2 extraccion a
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Figura 123. Cromatograma obtenido para el MIP 2 extraccién b
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Figura 124. Cromatograma obtenido para el MIP 2 extraccion c
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Figura 125. Cromatograma obtenido para el NIP 2 extraccion a
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Figura 126. Cromatograma obtenido para el NIP 2 extraccion b
0,250 — = — =
mAl L2544 nm
0,100
0,000
0,100+
0,200+
BT T T T T T T T T T T i 1
0.0 1.0 20 2.0 4,0 5.0 6.0 7.0 2.0 a0 10,0
J L M N
Ret.Time Avrea Amount Helght  RelArea Resolution
min mALmin ppm mAl %
i Metd ampiciting-T 8,793 00019 01086 BiB* 0,007 400,00 na
|[[Total: 0.0019 01096 0,007 100,00 |
Figura 127. Cromatograma obtenido para el NIP 2 extraccion c
1,40
mAl WWL254 nm
1,004
0,504
) 1 - Metd_ampicilina-1 - £
| T
min
-0,20-
T T T T T T T T T T 1
0.0 10 20 30 40 a0 60 70 a0 90 10,0
A B C D E F G H | L M N =]

Peakname Ret.Time  Area Amount Height  Rel.Area Resolution

min  mAWPFmin . ppm mAl %

1 Metd ampicilina-1 8773 00169 09915 BMB® 0038 100,00 n.a.

Total:

0,0169 0.9915 0.038 100.00 |

Figura 128. Cromatograma obtenido para el MIP 3 extraccion a
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TE00=
mil WAL:Z64 nm
0,500
0,400
0,200
- Metd_ampicilina-1 - &
min
0,100
T T T T T T T T T T 1
0,0 1.0 2,0 30 4n 50 &0 70 30 o0 100
A B C D E F G H | J K L M N+
Peakname RetTime  Area Amount Height  RelArea Resolution | |
min mAU min ppm mAl %
1 WMetd ampicilina-{ 8753 00484 1,0801  BMB* 0,048 100,00 n.a.
Total: 0.0184 1,0801 0,046 100,00 |
Figura 129. Cromatograma obtenido para el MIP 3 extraccién b
T
mall WIVL:2Z54 nm
0,500
0,400
0,200
‘__/.j\-:nid_ampicmna-1 af
4 TR
min
= T T T T T T T T 1
oa 10 2,0 20 40 &0 8.0 70 &0 o0 100
A B C D E F G H | J K L M N =]
Peakname Ret.Time  Area Amount Height  RelArea Resolution
min mAlmin ppm mAl %
1 Metd ampiciling-1 8000 00172 1.0104 BuBT 0046 100,00 n.a
Total: 0.0172 1,0104 0,046 100,00 ]
Figura 130. Cromatograma obtenido para el MIP 3 extraccion ¢
Eu
mal WL:Z54 nm
200
1,00
] o L+ Metd_ampicilina-1
min
a0~ T T T T T T T T T T 1
oo 10 20 30 40 50 6.0 70 20 a0 100
L M N +
Peakname Ret.Time Area Amount Height

Rel.Area Resolution|

min mAl min ppm mAl 2% o
1 Metd ampiciling-1 8013 0,0005 00275 Bilig* 0,005 100,00 n.a.
| Total: 0,0005 0,0275 0,005 100,00 ]

Figura 131. Cromatograma obtenido para el NIP 3 extraccion a
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5T
maAU WL254 nm
2,50
1,264
1 AL Metd_smpioilina-1
min
0.80- r T T T T T T T T T 1
00 1.0 20 20 ap 50 60 70 20 9.0 100
J K L M N -
Ret.Time  Area Amount Height  Rel.Area Resolution| | |
min mAlFmin ppm mAl %
1 Metd _ampicilina-1 85830 00000 00025 BMB* 0,002 100,00 n.a
Total: 0,0000 0,0025 0,002 100,00 ]

Figura 132. Cromatograma obtenido para el NIP 3 extraccion b

" [ mau WYL254 nm
4,00
2,00
min
-1,00-
r T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 40 50 60 70 80 80 100
A B C D E F G H | J K L M N -«
RetTime Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution 1
min mAlU*min  ppm mAU %
Total: 0,0000 0,0000 0,000 0,00
Figura 133. Cromatograma obtenido para el NIP 3 extraccion ¢
T
mAl WL:254 nm
0,375
0,250
0,125
1 - Metd_ampicilina-1 - &
min
0,100
T T T T T T T T T T d
0 10 20 30 40 50 6.0 70 80 EL 100
A B C D E F G H | J K L M N -
Peakname RetTime  Area  Amount Height  RelArea Resolution ||
min  mAlPmin @ ppm mAl %
1 Metd ampicilina-1 8773 00072 04229  BMB* 0018 10000 n.a
Total: 0,0072 0.4229 0,018 100,00 ]

Figura 134. Cromatograma obtenido para el MIP 4 extraccion a
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mAU L:254 nm
0375
0250
0,125
1 - Metd_ampicilina-1 - 8,81
min
0,100~
T T T T T T T T T T 1
00 10 2,0 30 40 50 60 70 20 20 10,0
A B C D E F G H | J L M N~
Peakname RetTime  Area Amount Height Rel.Area Resoiution)
min mAFmin ppm mAU %
1 Metd ampicilina-1 8H60 00102 05960 BMBE*™ 0026 100,00 n.a.
Total: 0,0102 0,5960 0,026 100,00 |
Figura 135. Cromatograma obtenido para el MIP 4 extracciéon b
07005
mAl WVLZ54 nm
0,400+
02004
1 - Metd_ampisilina-1 - £
min
0,400
T T T T T T T T T T d
oo 10 2,0 20 4.0 &0 6.0 T0 80 an 100
M N =«
Peakname RetTime  Area Amount Height  Rel.Area Resolutior)
min mAUEmin nppm mAl %
1 Metd arnpicilina-1 8787 00089 05219 BIVB™ 0,023 100,00 .a
Total: 0,0089 05219 0,023 100,00 |
Figura 136. Cromatograma obtenido para el MIP 4 extraccién c
T2
mal L2854 nm
1- Metd ilina-1 - 5567
etd_ampicilina
0,000
0,100
min
0'250_ r T T T T T T T T T
00 10 2,0 30 4p 50 60 70 20 20 10
M N
Peakname RetTime  Area Amount Height  RelArea Resolution
min  mAlPmin ppm mAlf %
1 Metd ampiciling1 8587 00014 00827 0005 100,00 !
Total: 0,0014 0,0827 0,005 100,00 |

Figura 137. Cromatograma obtenido para el MIP 5 extraccion a
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200

WMYL:254 nm

- atd_ampicilina-1- &
0,000

0,125+

-0.250+
0,380~ T T T T T T T T T 1
0.0 10 20 30 40 5.0 B8.0 n 8.0 8.0 10,0
J K L M N
Peakname RetTime  Area Amount Height  RelArea Resolution)
min mAU*min ppm mAlU %
1 Metd ampiciina-{ 4760 00027 01557 BMB*= 0,006 10000 .3,
Total: 00027 0,1557 0,006 100,00 ]
Figura 138. Cromatograma obtenido para el MIP 5 extraccion b
0,400
mAL WML 254 nm
0,200+
1- Metd_ampisilina-1 - 8,84
0,000
min
0200~ T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 40 50 60 70 a0 a0 10,0
J K L M N =~
Peakname RetTime  Area Amount Height  ReiArea Resolution -
min mAltFmin ppm mAl %
1 Metd ampicilina-1 SF40 00045 02653 BME™ 0,003 100,00 n.a.
Total: 0.0045 0,2659 0,009 100,00 ]
Figura 139. Cromatograma obtenido para el MIP 5 extraccién c
T Tmau WL:254 nm
0,000 1+ Metd_ampicilina-1 - 8,601
=y
0,100
0,200
min
-0;300-
r T T T T T T T T T 1
04 10 20 30 40 50 6.0 70 2] a0 100
A B C D E F G H | J K L M N 4|
No. Peakname Ret.Time Area  Amount Height |
min mAlFmin - ppm mAU
1 Metd ampicilina-1 8600 00023 01325  BMB™ 0,007 100,00 n.a
Total: 0,0023 0,1325 0,007 100,00 |

Figura 140. Cromatograma obtenido para el MIP 6 extraccion a
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0,200~

0,100+

0,000

1 - Metd_ampicilina-1 -

WYL:254 nm

0,100+
0,200
min
iy T T T T T T T T T 1
00 1 20 30 40 5.0 70 80 a0 10,0
N rY
Peakname RetTime Area  Amount Height  Rel.Area Resolution _
min - mAlFmin - ppm mAl %
1 Metd ampicilina-1 8847 00033 02298 BMWE* 0008 100,00 n.a.
Total: 00039 0,279 0,009 100,00 |
Figura 141. Cromatograma obtenido para el MIP 6 extracciéon b
02005
mAll L:254 nm
0,100
4 Metd_ampicilina-1- 8 82
0,000 ST
0,100+
min
0,260
T T T T T T T T T 1
g 10 20 30 4an 50 50 0 80 an 10,0
M N+
Peakname RetTime Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution ||
min mAlFmin - ppm mill %
1 Metd ampicilina-1 8627 00020 01163 BMmE™ 0006 100,00 .3,
Total: 0,0020 0,1163 0,006 100,00

Figura 142. Cromatograma obtenido para el MIP 6 extraccién c

56




3. Cromatogramas de la ampicilina variando la longitud de onda

A= MIPS_SEC_AMPICILINA #133 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Ampiciling 8 ppm 230 UW_vIS_1
' mAL WYL:Z30 nm
- Metd_ampisilina-1 - 8,407
2,00
0,00 »
min
Sl T T T T T T T T T T T
00 10 20 20 40 50 8.0 70 30 20 100 1.0
A B C D E F G H | J K L 1] N -
A Peakname RetTime  Area Amount Height  RelArea Resolution 1
min mAFmin ppm mAl %
Metd_ampiciling-1 5407 11855 69 6741 2 828 100,00
|[Total: 11855 69,6141 2825 100,00 |
Figura 143. Cromatograma de la solucién de ampicilina de 8 ppm a 230 nm
2 sy MIFS_SEC_AMPICILINA #134 [modified by BIOLOIA, 1 pesk manually assigned] Ampiciling & ppm 235 Uv_vIS_1
’ mAL WYLZ35 nm
4 - Wetd_ampicilina-1 - £.433
1,00
0,00 »
min
1,50
T T T T T T T T T T T |
0.0 1.0 20 30 4.0 50 &0 70 80 an 10,0 1.0
J K L ] i}
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  RelArea Resolution|
min mAUmin ppm mAlU %
1 WMetd ampiciina-1 5493 0.7031 41,2833 BB~ 1,084 100,00 na
| Total: 07031 417839 19684 100,00 ]
Figura 144. Cromatograma de la solucién de ampicilinade 8 ppm a 235 nm
MIPS_SEC_AMPICILINA #135 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Ampiciling & ppm 240 N 51
il - Metd_ampiciling-1 - 8,450 WAz
1,004
050
-0,00 & ¥
min
-050-
T T T T T T T T T T 1
0o 10 20 30 40 50 60 T 80 80 100 110
J K L M N+
Peakname RetTime  Area  Amount Type  Height RelArea Resolution
min  mAlPmin - ppm mAl %
1 Metd ampiciiina-1 8460 04276 251066 BME 1202 100,00 n.a.
Total: 0.4276 25,1066 1,202 100,00 |

Figura 145. Cromatograma de la solucion de ampicilinade 8 ppm a 240 nm
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o MIFS_SEC_AMPICILINA #1356 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Ampisiling & ppm 245 UY_vIS_1
o[ mav - Matd_smpicilina-1 - .53 ULz
0504
0,254
-0,00+ -
D= T T T T T T T T T T . 1
00 1.0 z0 20 40 4.0 60 70 2.0 a0 100 110
A B C D E F G H 1 J K L M N
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  RelArea Resolutior|
min mAlFmin ppm mAl %
1 Metd ampiciling-1 5,453 02483 14,5319 Blis 0701 10000 n.a
| Total: 0,2463 14,5619 0,701 100,00 ]
Figura 146. Cromatograma de la solucién de ampicilina de 8 ppm a 245 nm
A MIPS_SEC_AMPICILINA #1327 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Ampicilina 8 ppm 260 i WIs_1
’ mAU WWL:250 nm
4 1- Metd_ampicilina-1- 8,400
0,200
0,000 L .
min
A= r T T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 40 50 80 70 80 a0 10,0 10
J K L M N -
No. Peakname RetTime Area  Amount Type  Height RelArea Resolution| |||
min  mAlPmin - ppm mAl %
1 Metd ampiciling-1 5400 01663 97626 BMB 0398 100,00 .8
Total: 0,1663 39,7626 0,398 100,00 |
Figura 147. Cromatograma de la solucion de ampicilina de 8 ppm a 250 nm
MIFS_SEC_AMPICILINA #132 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Ampiciling 8 ppm 254 UV_W15_1
mAlL WL:254 nm
- Metd_ampicilina-1- 8520
0,400
0,200
0,000
.
min
A r T T T T T T T T T T 1
00 10 20 20 40 50 80 70 80 a0 100 10
A B C D E F G H | J K L M N
No. Paakname RetTime Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution
min  mAlPmin - ppm mal %
1 Mebd ampiciing-1 5520 01363 50041 Big™ 1462 100,00 8.
Total: 0,1363 8,0041 0,462 100,00 |

Figura 148. Cromatograma de la solucion de ampicilinade 8 ppm a 254 nm
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0.agn_ MIPS_SEC_AMPICILINA 138 [modified by BIDLOGIA 1 pesk manually asigned] Ampicilina & ppm 255 Uy s 4
T mau WrVL:Z85 nm
- Metd_ampisilina-1 - 8,387
0,250
0,125+
0,000 *
min
-0,200-
T T T T T T T T T T T !
oo 1.0 2,0 20 40 5.0 g0 TGO 20 a0 o0 "o
A B C D E F G H | K L M N
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  Rel.Area Resolution
min  mAtFmin ppm mAl k]
Metd ampiciling-{ 8,387 (11338 75670 BB 0318 100,00 .
Total: 0,1339 18610 0318 100,00 ]
Figura 149. Cromatograma de la solucién de ampicilina de 8 ppm a 255 nm
e MIPS_SEC_AMPICILINA #1339 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Ampicilina 8 ppm 260 Uv_w15_1
’ mAl WWLZE0 nm
- Metd_ampicilina-1- 8,380
0,250
0,125
0,000
0,150
r T T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 40 50 60 70 20 20 100 1,0
K L M N
Peakname RetTime Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution
min  mAUmin  ppm mal %
1 Metd ampiciling-T 8380 01106 54625 BB 0,265 100,00 n.a.
Total: 0,1106 64925 0,268 100,00 |
Figura 150. Cromatograma de la solucién de ampicilina de 8 ppm a 260 nm
o MIPS_SEC_AMPICILINA #4140 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Ampiciling & ppm 285 Uy Vs _1
' mAl WWLZEE nm

0,100+

0,000+

- Metd_ampicilina-1 - 8 334

Peakname

Ret.Time
min

Area
mAlFmin

Amount
ppm

Type

Height
mil

RelArea Resolution

| Meid ampiclined B33 00841 40400 BMEM 0200 40000 na
Total: 00841 49409 020010040

Figura 151. Cromatograma de la solucion de ampicilina de 8 ppm a 265 nm

59




MIPS_SEC_AMPICILINA#141 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Ampicilina 8 ppm 270 Uy WIS 1

0,200
mall WMYL:270 nm
0,100+ - Metd_ampicilina-1 - 8,387
0,000
0,150-
T T T T T T T T T T T 1
o0 10 20 ) 40 a0 6.0 0 a0 an 100 110

Peakname RetTime Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution

min - mAUmin - ppm mAU %

T Metd ampiciling-1 8387 00445 26217 BB 0403 {0000
Total: 0,0446 26217 0,108 100,00

Figura 152. Cromatograma de la solucién de ampicilina de 8 ppm a 270 nm
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4. Espectros FT-IR de los polimeros bajo estudio.
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Figura 153. Espectro FT-IR del MIP 1 sin lavar
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Figura 154. Espectro FT-IR del MIP 2 sin lavar
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Figura 155. Espectro FT-IR del MIP 3 sin lavar
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Figura 156. Espectro FT-IR del MIP 4 sin lavar
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Figura 157. Espectro FT-IR del MIP 5 sin lavar
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Figura 158. Espectro FT-IR del MIP 6 sin lavar
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Figura 159. Espectro FT-IR del MIP 1 lavado
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Figura 160. Espectro FT-IR del MIP 2 lavado
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Figura 161. Espectro FT-IR del MIP 3 lavado
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Figura 162. Espectro FT-IR del MIP 4 lavado
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Figura 163. Espectro FT-IR del MIP 5 lavado
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Figura 164. Espectro FT-IR del MIP 6 lavado
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Figura 165. Espectro FT-IR del NIP 1
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Figura 166. Espectro FT-IR del NIP 2
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Figura 167. Espectro FT-IR del NIP 3
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Figura 168. Espectro FT-IR del NIP 4
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Figura 169. Espectro FT-IR del NIP 5
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Figura 170. Espectro FT-IR del NIP 6
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5. Cromatogramas obtenidos en el desarrollo de un sistema de extraccion de

ampicilina en leche de vaca utilizando polimeros de impronta molecular

5.1 Precipitacion de proteinas

511 Precipitacion con un volumen de 1 mL de &cido acético 1
N

Ty — el P r::z:_sz:_:.mm:lun;ﬁaa[m:dwisﬂ by BIOLOGIA. 1 peak manually ssignsd] vaz_s\:\:j
0.0
0,200 - Mets_ampiciina-1 - 5,652
7.5
£ 0,100
125
0,000
00 Jabigis_ampisiing-1 3 653
10,0 ™ | ared =
00 ) 20 30 40 =0 B 70 20 90 100 110 a3 5500 5.600 5.700 5800 5500 5000 T sda
A B C D E F G H 1 J K L 1] N [ P Q R S T
1 Metd ampicilina-1 8653 0.0334 958, BMB™ 0,095 100,00 n.a
| Total: 0,0334 1,9584 0,096 100,00 1
I s e
Figura 171. Cromatograma obtenido de precipitacion de proteinas con acido acético 1 N
=T MIPS_SEC_AMPICILINA #86 [modified by BICLOGIA] MIP ext lech 2 ppm 0.5 ml HAc 1a Uv_VIS_1
] mau WVL:254 nm
30,0
20,0
100
o _1-MH:I_5mp\u\ina-1-5‘3"7
min
04
T T T T T T T T T T T T T T T T T T T |
0o 0, 10 1 o 2, 20 3, 40 4, o 55 80 70 7, 80 8, 80 8, 100 10, 10
J K L [l N [ B Q R 5 T
Peakname Ret.Time Area  Amount Height  Rel.Area Resolution|
min  mAU'min  ppm mAU %
1 Metd ampicilina-1 8,867 0.0039 0.2253  BMB* 0.004 100.00 na.
|Total: 00039 02293 0004 100,00 I

Figura 172. Cromatograma obtenido de precipitacion de proteinas con 0,5 mL acido acético 1 N
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51.2 Precipitacion con acetonitrilo

= = vog. NIPS_ SEC_AVPIGILINA ¥ [mosifis by BIOLGGIA W vis 1
~ wizsinm| | ooseyfE s
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o T T T T T T T T T T 1 2087 — T T T T T T T T T
T 2 a0 «b 50 eb 7o &0 sb  wo o oda oho ssw  sso  9om  siw | ke ke 940
A B T D E F G H | 7 K L ] N 0 P Q R s T
1 Meid ampoilnei £330 0009 05626 M- 0022 100,00 na
ot 0.00% 05626 0.022__100.00
wo 009 MIPB_SEC_ANPIGILINA O [nodiie by D15LCOI s
i wizeanm| | O0009L LS WLi264 nm
00200
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- — - .
00100 -
1o
\ A 00000
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" ) e ) T P Y 202 oo o0 o0 ) "00 Y 7Ry ™
A [ c ] 3 3 G I | J K I [ W o [ a R s T
1 Meld ampiciling-1 8 800 00007 0. 0409 BMB* 0,004 100,00 na
|t 0,008 ou, 1
I

Figura 173. Cromatograma obtenido después de la precipitacion de proteinas con acetonitrilo (a) y (b)

TIPS SEC_AMPICILIUA 753 [modies by IOLOGIA TR
A e | oo
e WoLi204 o
w0
vaso-]
@
onze]
w
o000 A —
— S
on2s.]
1 TN Ldisig smpid E
07 T T T T T T T T T T 0 330 = T T T T T T T T “““‘
oo 1 o h s o ok 7o W W W e s i ke ke e v i o0 WE o
A B C 5] E F G H | J K L M N o P Q R 5 T
1 Metd _ampiciling-1 9.773 00342 20065 BmB* 0039 100,00 na
B 0,
P oo HIPS_SEC AVPICILINA 293 mosites oy SIOLOGI] PP e e 2 ppm e 1o st
v Wizmeem| | 02e0q =
300 01004
- Metg_smpicitina1 - 10.200
2007 0.000 I e =R
1001 0,100
] R 1
o5 e 20 sb 4o sb  es 70 ss b wos 1o sk sie sbe | ok sk sk ok 1060 oka  1ods | toko | ioss | 1702
A B C D E F G H | J K L m N o P Q R S T
Metd _ampicilina-1 10,200 00261 1,5336 BMB* 0.024 100,00 n.a.
T 0,0261 1,5336 0,024 100,00 |

Figura 174. Cromatograma obtenido después de la precipitacién de proteinas con mezcla de acido acético:
acetonitrilo (2:8 viv) (a) y (b)
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5.2 Extraccion de la grasa

5.2.1 Extraccion de la grasa con hidroxido de sodio 0.5 M

50— 0593 PIFS_SEC_AMFICILIMNA #21 [modified by BIOLOG1A] U WIS _1
1 mal 25 nm ) mAl WAL 259 nm
0500
300
- Metd_ampisilina-1 - 8,487
0.a50-
200
0,400+
100-]
s Wetd_am) 1
i W
min min
50— r T T T T T T T T 1 e r T T T T T 1
ob 13 2’5 38 sb 53 75 sk 110 s.81 5.00 920 9.490 560 580 1004
J [ L ™ N
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height RelArea Resolution|
min___mAUmin___ppm AU
1 Metd ampicifing-1 9487 0.0758 05288 BMST 0,039 100,00 n.a
|| Total: 0,0158 0,9289 0,039 100,00 |
I
130 MIFS_SEC_AMPICILINA #52 [modified by BIOLOGIA] Vs
s o zea nm 0448
mAn wuLize4 nm
0250
100
- Metd_ampioilina-1 - 8,407
o125
s0-]
-0.000
) lietd_amp
=y
min
£ r T T T T T T T T 1 B
0o 15 =5 5 50 o5 75 s o
o K L M N
Peakname Ret.Time Area Amount Height Rel Area Resolution|
min mAUmin ppm mAl 2%
1 Meld ampiciing-{ g 407 00079 04650 ___BMB” 0,020 700,00 na
| Total: 0,0079 0,4650 0,020 100,00 1
/s

(b)

5.2.2

Extraccion de la grasa con frio

Figura 175. Cromatograma obtenido después de la extraccion de la grasa con hidréxido de sodio 0.5 M (a) y

100 o ana MIPS_SEC_AMPICILINA #1165 [modifiad by BIOLOGLA 1 pask manually assignad] Uy _wis_1
mau Er—
&0
- Msta_ampicilina-1 - 2,493
s o080
a0
0000
20
se T T T T T T T T BEES=ly T T T T T T T = 1
oo s 25 == sa & 75 == 1o =277 800 =625 =780 sa7s 2.000 2.4zs o.zas
) C D F G 1 ] 3 [N ] N
Peakname Ret.Time  Area Armount Type Height  RefAres Resolution|
A U min AL 2
Mot armpicilina-1 2,493 (L0147 0, 8805 BB 0. 036 H00 00 oz
0,017 0,8605 0,056 100,00 1
100 MIPS_SEC_AMPICILINA #115 [medified by BIOLOSLA, 1 peak manually assigned] v _AS_1
mal WILZEA nm 0,1242
mau WLz nm
=0
o.1000
oo 1. Mstd_ampicilina.1 - 8,527
0.0500
a0
o0,0800
z0
L 1- Matd_ampiilina-
oy ; ; : : ; : —  |oszTe) ; ; ; ; ; ; —
0o 1= 205 B =0 B S =B 1o =212 2,400 @ 500 =800 @700 =800 =800 o.020
A B C D E F G H ] ] [ [N [ N
FPeakname Ret.Time  Area Amount Type Height ..
min__mAUSRIn ppm AU %
1 Metd ampicilina-1 8,527 00135 07926 __ BhB™ 0,059 100,00 n.a
| _Totar: 0,0135 0.7926 0,039 100,00 1

Figura 176. Cromatograma obtenido después de la extraccion de la grasa con frio (a) y (b)
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5.2.3 Extraccion de grasa combinada con precipitacion de
proteinas y evaporacion de la muestra con calor a 40 °C

MIPS_SEC_AMPICILINA #117 [madifies by BIOLOGIA, 1 pesk manuslly sssigned uv_vis_1
mAU WVL254 nm

maU WVL284 nm 0.31a

0.200

1. Metd_smpicilina1 -5.453

ama—/ﬂ

0.000
1o T T T T T T T T T T 1 oosit— T T T T T T = 1
00 10 20 20 40 B e 70 o0 o0 100 110 8279 5400 5500 5,800 8700 8,800 5.500 5984
J K L [T} N ) P Q R 5 T
Peakname RetTime Area  Amount
min___mAU'min __ppm

1 Metd ampicilina-1 8453 00141 08290 BMB™ 0041 100.00 na

| Total: 0,0141 0,8290 0,041 100,00 1

Figura 177. Cromatograma obtenido después de la extraccién de la grasa combinada con precipitacién de
proteinas y evaporacién de la muestra con calor a 40 °C

5.2.4 Extraccion de grasa combinada con precipitaciéon de
proteinas y adicion de cloroformo

450 0057 MIPS_SEC_AMPICILINA #128 [modified by BICLOGIA, 1 pes wv_vis 1
mAl VL2848 nm mAU WVL:254 nm
0.050
20,0
- Metd_smpiciline-1 - 5,580
0.000
200-| L
el 0,050
] Mega smd
o T T T T T T T T T 1 ST T T T T T T T T 1
000 100 250 200 00 %0 ed0 .00 =00 o5 180 8,200 5,400 8,500 8.600 5,700 2,300 2,500 s 0
A B C D J K L [1] N o P Q R s T

E F G H
Peakname Ret.Time Area  Amount  Type  Height Rel.Area Resolution]

min___mAU'min___ppm mA %
1 Metd smpiciina- 5580 0,090 0.5264 BB~ 0,017 100,00 na
| Totar: 10,0090 0,5284 0,017 100,00 |

Figura 178. Cromatograma obtenido después de la extraccion de la grasa combinada con precipitacion de
proteinas y adicion de cloroformo

5.25 Centrifugacion en frio y adicion de &cido acético

0,0 — 0 651, MIFS_SEC_AMFICILINA 884 [modified by BIOLOGIA. 1 pesk manuslly assigned uv_vis 1
maU WVL:254 nm | poen WVL254nm
0.0
0.500-]
20,0 0.375-]
- Mstd_smpiciline-1 - 2,673
= 02507 /\
20,0 0,125 *
10,0 0,000
Sieid_smpiciina-1 -8.67 | -0.125-]
ey T T T T T T T T T = '“‘”E:‘ T T T T T T T T =
00 10 20 20 <0 o 6o 7o 50 20 100 10 8.438 8500 5550 5000 865 8700 8750 5.800 8.8%0 853
A B C D E F G H | J K L 1] N [+] P Q R S T
1 Metd_ampicilina-1 8673 00358 21020 __BMB™ 0142 100.00 8.
Total: 0,0358 2,1020 0,142 100,00 |

Figura 179. Cromatograma obtenido después de la extraccién de la grasa combinada con precipitacion de
proteinas con acido acético 1 N
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6. Adicidn de patron o (estandar) (5 gramos de leche)

1 0, MIPS_SEC AMPICILINA #153 [modified by BIOLOGIA, 1 pesk manually assigned] Ampisilina 2 ppm U wIg_1
| mau WL:254 nm
1,00
? - Metd_ampicilina-1 - 7,840
0,00 =
min
iy r T T T T T T T T T T T T T T T T 1
000 050 1,00 150 200 250 200 350 450 500 550 800 650 700 750 .00 850 200 0,50
J K L ] N
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  Rel.Area Resolution
min mAUmin ppm mAl %
1 Meld smpiciling-1 7,040 00345 20425  BME™ 0,203 100,00 na.
[[Totat: 0,0348 20475 07203 100,00 |
Figura 180. Cromatograma obtenido para el patron de ampicilina 2 ppm
S50 MIPS_SEC_AMPICILINA #142 [modified by BIOLOGIA] Blance sin ampicilina v IS 1
T mau WASL:254 nm
3754
25,0+
12,64
] min
= r T T T T T T T T T T T T T T T T T 1
0.00 0.50 .00 150 2,00 250 00 350 400 450 500 550 500 650 700 7.50 8,00 8,50 2.00 250
A B C D E F G H 1 J K L M N
Peakname Ret.Time Area Amount Height Rel Area Resolution|
min mAUFmin ppm mAU %
Total: 0,0000 0,0000 0,000 0,00
MIPS_SEC_AMPICILINA #143 [modified by BIOLOGLA] Blance sin ampisilina Uv_wIS_1
mAL WL:254 nm
40,0
20,0
min
ARA- T T T T T T T T T T T T T T T T T T 1
0.00 0.50 1.00 180 200 280 300 250 4,00 450 5.00 550 600 .50 700 750 200 3.50 2.00 9.50
J K L M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  RelArea Resolution|
min mAlFmin pom mAU %
Total: 0,0000 0,0000 0,000 0,00

Figura 181. Cromatograma obtenido para el blanco (a) y (b)
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mAU WVL:254 nm -3.243 o TETaTT
100+ 1 - Metd_ampicilina-1-7,793
0+ e ietd_smpicilina-1 - 7|
20 T T T T T T T T T T mmw '3‘531_| T T T T T T T T "”"I
A B C D E F G H 1 J K L M N o P Q R S T
o Peakna R A Amo P g Rel.Area Reso o
1 Metd_ampicilina-1 7.793 00342 2.0064 _ BMB*~ 0,205 100,00 n.a.
| Total: 0,0342 2,0064 0205 100,00
A B C D E F G H [l J K L M N [} P Q R S T
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  Rel.Area Resolution|
min mAU*min ppm mAU %
1 Metd ampicilina-1 7,757 0,0373 2, 1908 BMB* 0,222 100,00 .2
| Total: 10,0373 2,1908 0,222 100,00 1
[
Figura 182. Cromatograma obtenido para el eluato + 1 mL ampicilina 2 ppm (a) y (b)
mas V284 nm mAU WVL:284 nrl
A B C D E F G H | J K L M N [ P Q R S T
1 Metd _ampicilina-1 7,487 00086 05069 BMB*~ 0,027 100,00 na
|| Total: 0,0086 0,5069 0,027 100,00
! 0066 0.5069 Q2r 100,00
potely - Metd_ampidilina-1 - 7,800
J K L [1] N 1] P Q R T

Peakname  Ret.lime Area  Amount
min __mAU‘min___ppm

1 Mefd ampicilina-1 7,800 0.0090 05305 BMB™ 0025 100.00 n.a.

|k 0,0090 05305 0025 100,00 |

Figura 183. Cromatograma obtenido para leche con 1 mL ampicilina 2 ppm. (a) y (b)
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450+ = _ MIPS_SEC_AMPICILINA #1489 [modified by BIOLOGIA, 1 pesk manually assigned] uv_VIS_1
= CEE2mn O mAU WVL:254 nm
q 1 - Metd_ampiciling-1 - 7.767
0.1004q
€l 0,050-]
2004
2 T
10,04
| 1 - Metd_smpicilins-1 -
min g min
0= T T T T T T T T R T T T T T T 1
A B C D E F G H | J K L ] N () P Q R S T
1 Metd ampicilina-1 7787  0.0288 16925 BMB* 0,146 100.00 na
| Total: 0,0288 1,6925 0,446 100,00 |
L
Figura 184. Cromatograma obtenido para leche con 1 mL ampicilina 2 ppm + 1 mL de ampicilina 2 ppm (a)
450 MIPS_SEC_AMPICILINA #148 [modified by BICLOGIA, 1 peak manually assigned] Uv_VIS_t
maU WYL:254 nm ooz — e
mAU 1 Rstd_ampiciline-1 - 7,755 WAVL:254 nm
-0.0004
3004
0,050
2004
:
0,100
10,04
0,150+
i 1 - Metd_smpicilina-1 -7
min min
L~ r T T T T T T T T T 1 DHET T T T T T T T 1
000 1,00 2,00 3,00 4,00 500 800 700 8,00 8,50 7324 7,400 7500 7.800 7.700 7.800 7,800 8,020
A B € D E F G H | J K L M N 0 P Q R s T
0 P Ri A Amo D g Rel A Reso 0
1 Metd ampicilina-1 7755 0.0277 16285 BMB™ 0.143 100,00 n.3|
\_Total: 002717 1.6285 0143 100.00 |

Figura 185. Cromatograma obtenido para leche con 1 mL ampicilina 2 ppm + 1 mL de ampicilina 2 ppm (b)
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7. Curva de Calibraciéon de la ampicilina entre 0 y 500 ppb

A MIPS AMP 30 ABRIL #1 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Fatran 100 ppb Uy MIS 1
mAl WWL254 nm
@picilina - 8,10
0,000 1__@‘? picilina
0,200
min
L= T T T T T T 1
800 650 7,00 750 8,00 8.50 2,00
J K N -
Peakname RetTime Area  Amount Height  Rel.Area Resolution _
min  mAUmin mAU %
8107 00016 05 2033 0008 10000
Total: 00016 95,2033 0,008 100,00 |
Figura 186. Cromatograma obtenido para el patron de ampicilina 100 ppb
0200, MIPS AMP 30 ABRIL 42 [modied by BIOLOGIA Fation 200 ppb Uy VIS _1
’ mal WRYLZ54 nm
J - Ampicilina -7 340
o pilina
0,200
min
-D‘SUD_ r T T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 40 50 60 70 30 a0 100 1o
J K L M N
Ret.Time  Area Amount Type Height  Rel.Area Resolution| _
min  mAUmin mAl %
T |Ampiciling 7040 00034 168 7431 e 0012 10000 n.a.
Total: 0,0034  198.7431 0,012 100,00 ]

Figura 187. Cromatograma obtenido para el patron de ampicilina 200 ppb
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MIFS AMF 30 ABRIL #3 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned)
0,200

Fatron 300 ppb U vis_1
mal WL:264 nm
- Ampicilina - 2,073
-0,000
-0,200
min
= T T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 an a0 6.0 70 a0 a0 100 110
J K M N -+
Peaknaine RetTime  Area Amount Type Height  RelArea Resolution | |
min  mAU*min mAU Yo
1 lAmpiciing 8073 00053 30477 ME™ Qg 100,00 na
| Total: 0,0053 3104171 0,018 100,00 |
Figura 188. Cromatograma obtenido para el patron de ampicilina 300 ppb
MIPS AMP 30 ABRIL #4 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Fatron 400 ppb I _1
mAl WYL254 nm
0,000 - Ampiciling - 8,073
-0,200+
min
0,500~
T T T T T T T T T T 1
0o 10 20 30 40 50 60 T 80 8.0 10,0 1.0
J K L M N -
Ret.Time  Area

Amount  Type

Height  RelArea Resolution

min mAUmin mAl i B
1 |Ampiciling 8073 00070 4075378 MB™ 0025 40000 04
Total: 00070 407 5378 0025 100,00

Figura 189. Cromatograma obtenido para el patrén de ampicilina 400 ppb
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0 ag0, [MIPS AMF 30 ABRIL #5 (modiied by BIOLOS 4] Fation 500 ppb UV_vIS_1
' mal WL254 nm
0,200
0,000 ; - Ampicilina - 8,000
+
02004
min
0500
T T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 40 50 60 70 20 20 100 1"
J K L M N |
Peakname Ret.Time Area  Amount Type  Height RelArea Resolution |
min  mAU'min mAl %
T Vhmpiciing 2000 00084 4891815 BUB* 0,038 10000 n.a
Total: 0,0084  489,1815 0,038 100,00 |
Figura 190. Cromatograma obtenido para el patrén de ampicilina 500 ppb
MIPS AMP 20 ABRIL #5 [modified by BIOLOGIA Patron 500 ppb W_Vis_t Ampidilina Extemal W_VIS_1
0,400 0,008004
| mau WVL:254 nm [ Area [mAUmin]
0.2804 0007504
01254 0,00825+
0000 - Ampiclina - 8,000 ol
0,125+ 0,00375+
0,250 0,00250
0,375+ 000125+
min
0,500 0,00000-
T : . : T : T T : ; | ; . T ; i T T T T T T T )
00 10 20 20 40 50 6.0 70 20 20 100 1.0 o 80 100 180 200 250 200 350 400 480 500 550 00
A B C 1] 3 F G H | J K L 1] N [ P Q R 5 T u
. Pe e pe #Po Rel.Std.D oeffDet.  Offse op e
1 Ampiciina_Lin 5 13569 999339 0,000 00000 0,000
Aierage: i 13509 999339 0,000 00000 00000

Figura 191. Resultados de la curva de calibracién
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8. Anélisis cromatografico de las soluciones provenientes de la extraccion del

cartucho MISPE con la solucién patrén de ampicilina

8.1 Leche con ampicilina en concentracion de 4 pg Kg'l

mau WUL:254 nm o [mau WVL:254 nm
40,0 00754
=g - Ampicilin - 10,460
-0.0004
] e Ampiciin
0.0 10 20 20 40 50 80 7o 20 80 10,0 1.5 10,093 10.200 10,200 10,400 10500 10,600 10,662
A B C D E F G H 1 J K L M N 0 P Q R S T
1___Ampicilina 10460 00048 2851801  BMB™ 0,014 100.00 n.a.
| Total: 0,0043 __ 285,1801 0,014 100,00 |
! 0046 255160 1000
- .z -1
Figura 192. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentracion de 4 ug Kg™ (a)
2004 MIPS AMP 30 ABRIL £21 [modified by BIOLOGIA. 1 pesk manually assigned Uv_VIS_1
mAL WVL:254 nm 0,225+
mAL WVL:254 nm
4004
0,150
0,04
0,100
- Ampicilina - 10,113
0,050+
10,04 0,000
i sémpiciling - 1 1
TR 0087
0.0 10 20 20 40 50 6.0 7.0 2.0 2.0 100 1.5 9.988 10,050 10.100 10,150 10.200 10,250 10,200 10,350 10,400 10,466
A B C D E F G H 1 J K L M N 0 P Q R S T
0. P a Area Amo 1] 1] Rel A Reso 0
1 Ampiciling 10113 00051 304,2528  BWMB™ 0,018 100,00 1.4,
Total: 0,001 304,2528 0,018 100,00
. .z -1
Figura 193. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentracion de 4 ug Kg—~ (b)
mAL WVL:254 nm R | e WVL:254 nm
0,160+
o r T T T T T T T T T T 1 QL= r T T T T T T 1
A B & D E F G H | J K L ] N o P R T
(] a Area o p g Rel. A Reso ]
1 Ampiciling 10.240 00048 2847212 BMB™ 0.016 100,00 1.8,
Total: 0,0048  284,7212 0,016 100,00

Figura 194. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentracién de 4 pg Kg™ (c)
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mAU WVL:254 nm 088+ Al WVL254 nm
-0.004
A B C D E F G H | J K L M N 0 P Q R S T
o P R A Amo p g Rel.Area Resolutio
1___Ampicilina 10327 00042 2515230 BMB™ 0,024 100.00 na.
Total: 00042 251,5230 0,024 100,00 |
. .z -1
Figura 195. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentracion de 4 ug Kg™ (d)
70,0 = ns_ MIFS AMP 30 ABRIL #24 [modified by BIOLOGIA, 1 pesk manually sssigned UV_VIS_1
mAU WVL254nm| | 022397 WVL:284 nm
50,0
375+
0,100
W/A%
12,51 0,050~
oz = Ampiciling
min ] min
7153—‘ T T T T T T T T T T T 1 'nnM_\ T T T T T 1
00 10 20 20 40 50 80 70 80 20 100 1ns 9928 10,000 10,100 10200 10,300 10,400 10,528
A B C D E F G H | J K L m N 0 P Q R S T
= P R A Amo p g Rel.Area Resolutio
1___Ampicilina 10273 00046 2739762 BIMB™ 0015 100,00 na.
| Total: 0,0046 2739762 0,015 100,00

Figura 196. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentracién de 4 pug Kg™ (e)
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8.2 Leche con AMP en concentracion de 3,2 pg Kg™

MIPS AMP 20 ABRIL #28 [moifisd by BIOLOGIA, 1 i

uv_vis 1

0.1399

WVLi254 nm

mau

0,120

WVL:254 nm

A 5980
0,100

o= T T T T T T T T T T T "””‘ o2y T T T T T T T T T "””I
A B C D E F G H 1 J K L M N o P Q R s T
1 Ampicilina 9,960 0,0046 271,6579 __BMB™ 0.018 100,00 n.a.
Total: 0, 271,6579 0.018 100,00
Figura 197. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentracién de 3,2 ug Kg-1 (a)
80,04 = 0 MIPS AMP 30 ABRIL #28 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually sssigned Uv_VIS_1
oLl 264 b : mAU WVL:254 nm

0,300-]

- Ampiilins - 9,553

—— -
0,200
0.100
- r T T T T T T T T T T T 1 BeE r T T T T T T T 1
0.0 10 20 3.0 40 0 60 70 80 20 0.0 ", 9375 9450 9.500 9,550 9.800 9,850 9,700 9™
A B C D E F G H 1 J K L n N 0 P Q R ] T
z P, R A Amo p g Rel.A Resolutio
1 Ampicilina 9553 00045 2663072 BMB™ 0,023 100,00 n.a.
Total: 0.0045 __266,3072 0,023 100,00
Figura 198. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentracion de 3,2 ug Kg-1 (b)
80,01 = o185 MIPS AMP 30 ABRIL £29 [modified by BIOLOGIA, 1 pesk manuslly assigned| UV VIS 1
ma wL2stam| |0 A WYL254 nm
80,0+
0,125
40,04 0,100+ L N
0,078+
200
0,050
B - Ampicilina - 3 547 1
10,0+ 0,007-
00 10 20 30 40 80 70 80 8,0 100 1ns 9268 9,300 9,350 5,400 8,450 9,500 9,550 9,600 9675
A B € D E F G H | J K L 1] N 0 B Q R S T
: D, R Area Amo D g Rel.A Resolutio
1 Ampicilina 9547 00046 272.6984  BIiB™ 0.016 100,00 n.a.
Total: 00046 272.6984 0.016 100,00 |

Figura 199.

Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentracion de 3,2 ug Kg-1 (c)
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50,0+ MIFS AMF 30 ABRIL #30 [modified by BIOLOGIA, 1 pesk manually sssigned UV_VIS_1
mAU WVL:254 nm 0,088~ .
mAU WVL:254 nm
004 1- Ampidiling - 9,328
s —————
0,0004 »
40,0+
0,080+
2004
| , 1 - Ampicilin - 8,338 i
min min
-10,0- 91237
T T T T T T T T T T T T 1 T T T T T T T T T 1
00 1.0 20 30 40 50 80 70 30 9.0 10,0 115 9,188 9,250 9,200 9,350 9,400 9450 9,500 9,550 9,600 9,643 |
J K L [ N 0 3 Q R
Ret.Time Area  Amount  Type  Height Rel.Area Resolution|
min  mAUmin mAU %
0338 00052 3101395 BMB™ 0019 100,00 .
[Total: 0,052 310,1395 0019 100,00 |
Figura 200. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentracion de 3,2 ug Kg-1 (d)
800 MIFS AMP 20 ABRIL #21 [modified by BIOLOGIA, 1 pesk manually sssigned UV VIS 1
maU wizssnm| | 01097 WVL254 nm
500
0.1004
75
0.0004
2504 ] - Ampicilina - 8,553
0= '
1254
0,200+
o - Ampiciling - 8,553
00 10 20 30 40 50 80 0 80 80 100 15 8272 9350 9400 9.450 9500 9,550 9,800 9850 8700 9750 9.802
A B C [ E F G H | J K L 1 N 0 [4 Q R T
0 P R A A p g Rel.A Reso Oi
1 Ampiciina 0553 00047 2768621 BMB™ 0014 100,00 na,
| Total: 0,004 28861 0,014 100,00 |
Figura 201. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentraciéon de 3,2 ug Kg-1 (e)
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8.3 Leche con AMP en concentracion de 4,8 pug Kg'l

100,00

200+ MIPS AMP 30 ABRIL #32 [modified by BIOLOGIA, 1 pesk manually assigned| UV_VIS_1
mAL WVL:254 nm 00448
mAU WVL:254 nm
0.0825+
2004
aoreod - Ampiciling - 9553
-0.0875+
10,04
-0,1000+
0.11254
004 Ampiciling - 9,553
min ] min
E‘ﬂ*‘ T T T 1 SSEGF T T T T T T 1
00 1.0 10,0 15 8,268 5,400 8,500 9,600 9,700 2,300 8,340
A B H | J K L M N 0] P Q R T
o P A Reso 1]
1 Ampicilina 100,00 n.a.
| Total: 100,00
Figura 202. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentraciéon de 4,8 ug Kg-1 (a)
304 — 01924 MIPS AMP 30 ABRIL #33 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manuslly assigned| UV_VIS_1
mAU WVL:284 nm gk | WVL:254 nm
@5 0.000 1 - Ampidilina- 8,507
. '
0,100+
40+
0,200+
2 0,300
] . Ampiciline-9507 | | 4007
min min
== T T T T 1 HEX T T T T T T T 1
00 10 10,0 1n5 8,248 8,300 5,350 8,400 9,450 9,500 9,550 8,600 9,850 9,893
A B H 1 J K L n N 4] P Q R T
o, Py A Reso (i}
1 Ampiciling 100,00 n.a.
Total: 100,00
Figura 203. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentracion de 4,8 ug Kg-1 (b)
80+ . MIPS AMP 30 ABRIL #34 [modified by BIOLOGIA, 1 pesk manuslly assigned) v vis_1
mAU WVL:254 nm S [ WVL:254 nm
0,250
80+
01264
o
1 - Ampicilina - 9,580
- +
0,128+
204
4 - Ampicilina - 9,580
min ] min
-Wiw T T T 1 -:1‘4217‘ T T T T T T 1
A B H 1 4 K L M N (] P Q R T
= P A Resolutio
1 Ampicilina 100,00 na
Total:

Figura 204. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentracion de 4,8 ug Kg-1 (c)
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80 = .57 IS AP 20 ABRIL 526 o by BOLOGIA § est manulyssigns LV_VIS_1
mal WLBsdmm | W25
0,004
o0 20001
- Ampiciling - 3,573
2050
4 ¥
21004
2
0,150
] - Ampicilina-8.£73 ]
min min
104 223
T T T T T T T T T T T ™ o T T T T T T T —
00 10 20 30 40 50 &0 T0 B0 80 100 115 9,284 9350 9,400 9450 9,500 9530 9600 9680 9722
A B C ] E F G H | J K L ] N 0 P Q R S T
0 p R A Amo D g Rel. Area Resolutio
1 Ampiciling 9573 0.0050 2965936 BMB™ 0019 10000 ..
Total: 0,0050 2965936 0019 10000
Figura 205. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentracion de 4,8 ug Kg-1 (d)
904 IMIPS AMP 30 ABRIL #38 [modified by BIOLOGIA, 1 pesk manuslly assigned (AR
mAU WVL:284 nm 33 -
mAU WVL:254 nm
60
0,1004
4
2,000 -
2
J - Ampicilna -9 580
min min
-10- 9,134
T T T T T T T T T T T T 1 J T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 40 50 60 70 80 80 1D 15 9276 9340 9400 9450 9500 9550 9600 9850 EXl] 9,751
A B C D £ F G H | J K L [} N 0 P Q R 5 T
0 P R A Amo D i Rel.Area Resolutio
! Ampiciina 0560 00051 302.5951 BMB™ (.04 10000 1.3,
Total: 0,001 302,591 0018 100,00 |

Figura 206. Cromatograma de leche de vaca con AMP en concentracién de 4,8 ug Kg-1 (e)

86




9. Cromatogramas obtenidos en la evaluacion de la selectividad de los

polimeros de impronta molecular frente a la amoxicilina, oxacilina 'y

penicilina G.

9.1Curva de calibracion de la amoxicilina.

500, MIFS_SEC_AMOXICILINA 30 JULIO 2011 #2 [medified by BIOLOG1A) Fatron 2 ppm UV_VIS,
i mAL WAL:220
- Metd_amaxiciling - 3,887
2,00
100+
m
a0 T T T T T
000 0,50 1,00 150 2,00 250 3,00 280 400 4,50 500 5,50 600 5,50
J K L M N
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  Rel.Area Resolution
min mAlFmin nppm mAU %
Metdd_amaxiciling 3687 08657 24116 BMB* 2,437 J00,00 X
| Total: 0.8657 21116 2,431 100,00 ] [ ]
Figura 207. Solucién patrén de amoxicilina 2 ppm
6.0, MIPS_SEC_AMOXICILINA 30 JULIO 2011 #3 [modified by BIOLOG1A] Fatien 4 ppm U WIS_1
. mAl WAL230 nm
- Metd_amaoxisilina - 3,800
4,004
2,00
T * i min
SR T T T T T T T T T T T T T T 1
0,00 050 1,00 150 2,00 2,50 3,00 350 400 450 5,00 550 8,00 8,50 700
J K L m N -]
Peakname Ret.Time Area Amount Type Height  RelArea Resolutior) |
min mAlmin ppm mAY %
1 Metdd amoxiciling 3,500 1.5787 38508 BME™ 4,636 100,00 na.
| Total: 1,5787 3,8508 4636 100,00 ]
Figura 208. Solucién patrén de amoxicilina 4 ppm
.00 MIPS_SEC_AMOXICILINA 30 JULIO 2011 #4 [modified by BI0LOG1A] Fation B ppm UW_WIS_1
’ mal - Metd_amoxiciling - 2,200 WAL:Z30 nm
.00
4,00
2,00
4 - »
min
R T T T T T T T T T T T T T T 1
000 0,50 1,00 1,80 200 2,50 3,00 350 400 450 500 550 .00 6,50 7.00
J K L M N +|
Peakname Ret.Time Area Amount Type Height  RelArea Resoiution] -
min mAmin npm mAU %
T Metd_aroicina 3,800 24803 G006 BME" 7105 00, 00 na
| Total: 2 4605 56,0016 7,005 100,00 ]

Figura 209. Solucién patrén de amoxicilina 6 ppm
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e MIPS_SEC_AMOXICILINA 30 JULIO 2011 #5 [modified by BIOLOGIA)

Patron @ ppm UV _WIS_1
mAl MSL:230 nm
] - Metd_amosdcilina - 2,207
7.5
5,04
2.5
] v min
T T T T 1
6,00 58,60 6,00 8,50 7.00
J K L M N =+
Peakname Ret.Time  Area Amount Type Height  RelArea Resolution | |
min mALFmin ppm mAU %
Metd armoxiciling 3,807 32783 7. 9966 g 413 100,00
| Total: 3.2783 7.9966 9413 100,00 ]
Figura 210. Solucién patrén de amoxicilina 8 ppm
-, MIPS_SEC_AMDXICILINA 30 JULIO 2011 #6 [modified by BIOLOGLA) Fatron 10 ppm UV_WIS_1
" || mau B WAL230 nm
- Metd_amaiciling - 2,807
10,0
4,0
- =
min
2,04
T T T T T T T T T T T T T T 1
000 040 1,00 150 2,00 250 200 340 400 450 500 550 £.00 £.50 7.00
A B C D E F G H | J K L M N+
Peakname RetTime Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution .
min  mAmin - ppm mAlU %
1 Metd amaiciling 3807 40787 10,0391 BuE* 12030 10000 0.8
Total: 41157 10,0391 12,039 100,00

Figura 211. Solucién patrén de amoxicilina 10 ppm
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9.2Curva de calibracién de la oxacilina

o oy MIFS_SEC_oxacilina 2011 #2 Fatron 2 ppm U WIS_1
’ mAL WYL:225 nm
] 1- Metd_oxacilina - 3,873
2,00
0,00 1
min
-2 i T T T T T T T T T T 1
0,00 050 1,00 1,50 200 250 200 350 400 450 500 5.50 .00 650 7.00
J K L M N -
RetTime  Area Amount Type Height  RelArea Resolution
min  mAUmin - ppm mAl %
1 Metd oxacilina 3573 07727 19283 BMB 4296 100,00 n.a
|ETotal: 0.7727 1,9253 4206 100,00 |
Figura 212. Solucién patrén de oxacilina 2 ppm
10, MIPS_SEC_oxaciina 2011 #3 [madified by BIDLOGIA] Patron 4 ppm U WIS 1
T || mau WYL22E nm
1 Metd_oxacilina - 3,860
5.0
min
500 540 .00 840 7.0
J K L M N «|
Peakname Ret.Time  Area Amount Height  RelArea Resolution| 1
min mAlFmin ppm mal %
1 hetd oxacilina 3860 15358 38264 BMBE* 8,139 100,00 n.a.
|[ETotal: 1,5358 3,8264 8,139 100,00 |
Figura 213. Solucion patrén de oxacilina 4 ppm
—— MIPS_SEC_OXACILINA 2011 #4 Patron & ppm AR
| mau WWL225 nm
] - Mietd_oxaciling - 3,853
2,09
0.0
T min
500 540 a0 .50 700
1 K L M [
Ret.Time  Area Amount Height  Rei.Area Resolution| 1
min mAlFmin ppm mAl %
1 Metd oxacilina 3853 23528 5 8620 BME 12262 100,00 n.a.
|Exotal: 2.3528 5.8620 12,762 100,00 |

Figura 214. Solucién patrén de oxacilina 6 ppm
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10— MIPS_SEC_oxauiing 2041 #5 [modified by BIOLOG1A) Fatran & ppm Uv_vig_1
" mau WYL:Z25 nm
1- hetd_oxacilina - 3,540
10,04
5.0
min
T T T T )
500 550 8,00 6,50 7,00
K L M N =
Ret.Time  Area Amount Type Height  RelArea Resolution | |
min  mAWmin  ppm mAlU %
1 Metd oxacilina 35840 31479 75430  BMB* 15,167 100,00 n.a
Total: 31479 7.8430 15,167 100,00 |
Figura 215. Solucién patrén de oxacilina 8 ppm
R MIPS_SEC_oxaciling 2011 #6 [modified by BIOLOGIA] Fatron 10 ppm WIS _1
© ]| mau WVL225 nm
i 1- Metd_oxaciling - 3,813
10,04
B e ———————CEEE e — T
min
50- r T T T T T T T T T T T 1
000 050 100 150 200 250 3,00 350 400 450 5,00 550 6,00 650 700
A B C D E F [¢] H | K L M N«

Pezkname

Ret.Time

min

Area
mAFmin

Amount
ppm

Helght
mAU

RelArea Resolution

100,00

1 Metd oxaciling 3813 4131 102927 BMB® 19 947 n.a
Total: 41311 10,2927 19,947 100,00 |

Figura 216. Solucion patrén de oxacilina 10 ppm
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9.3Curva de calibracion de la penicilina G sédica

500+

MIPS_SEC_PENICILINA 2011 #2 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned]

Fatran 2 ppm

Uy_wig_1
mAl WL254 nm
2,00
1- Metd_penicilina & - 5787
S b
0,00
min
-2.00-
T T T T T T T T T T T 1
00 10 20 30 a0 50 6.0 ] &0 ag 100 10
A B C D E F G H | L 1] N =+
Peakname Ret.Time  Arez Amount Type Height  RelArea Resolution | |
min mAU*min ppm mAU %
Ietd penicilina G 5787 00136 20023 BMB™ 0078 100,00
| Total: 0,0136 2,0029 0,079 100,00 ]
Figura 217. Solucién patrén de penicilina G sédica 2 ppm
5 o MIPS_SEC_PENICILINA 2011 #3 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Pation 4 ppm Uv_vis_1
: mal WAL:254 nm
2,00
0,00 1 Wetd_penicilina & - 5,767
2,00
min
= T T T T T T T T T 1
00 10 20 20 a0 50 60 70 20 20 10,0 10
J L M N«
Peakname Ret.Time  Area Amount Height  RelArea Resolution]
min mAlmin ppm mAU %
1 Metd peniciling G 5767 00270 39794 BME™ 0118 100,00 n.a.
Total: 0.0270 3,9794 0,118 100,00 ]
Figura 218. Solucion patrén de penicilina G sédica 4 ppm
.0 MIP3_SEC_FENICILINA 2011 #4 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Fatran & ppm U WIS _1
[ mau WL:254 nm
25 \J\f
1 - hetd_penicilina & - 5,787
0,0 T
min
.apnd
T T T T T T T T T T T 1
0o 1.0 20 3.0 40 50 =A) 7o 80 a0 10,0 Mo
A B C D E F G H | J L M N -+
Peakname RetTime  Area Amount Height  Rel.Area Resolution =
min mALFmin pom mAU %
1 Metd penicilina 5 5787 00409 0240  BMB™ 0,175 100,00 n.a.
Total: 0,0409 6,0240 0,175 100,00 ]

Figura 219. Solucién patrén de penicilina G sodica 6 ppm
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.0 MIPS_SEC_PERICILINA 2011 #5 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Fation 8 ppm UV_vIS_1
"] mau WVL254 nm
25|
1 - Metd_penicilina ¢ - 4,487
0,0 ' T
min
404
T T T T T T T T T T T 1
0.0 10 20 30 40 50 6.0 70 8.0 90 100 10
A B C D E F G H | J M N 4|
Peakname RetTime  Area Amount Type Height  Rel.Area Resolution] ||
min . mAFmin . ppm mAt %
1 Metd peniciling G 4487 00838 78656 BMB™ 0,260 100,00 n.a.
[LTotal: 0,0535 7.8658 0260 100,00 |
Figura 220.Solucién patron de penicilina G sédica 8 ppm
MIFS_SEC_PENICILINA 20414 #6 [modified by BIOLOGIA, 1 peak manually assigned] Patran 10 ppm UWV_WIS 1
| P WYL:254 nm
4,00+
2,004
1 Metd_penicilina & - 5753
0,00 L
min
= T T T T T T T T T T 1
0o 10 2,0 20 4.0 5.0 60 7.0 2,0 a0 10,0 110
A B C D E F G H | J M N +

Peakname Ret.Time  Area Amount Height  RelArea Resolution)
min mAlFmin ppm il 5

hetd penicilina G 5753 00GGEE 10,1005 0,303 100 00

00666 10,1006 0,303 100.00 |

Figura 221. Solucion patrén de penicilina G sédica 10 ppm
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9.4 Mezcla de antibi6ticos

WIPS_CEC_AMPICILINA #3711 [modifi=d by BIOLOGIA, 1 peak manually asigned] Mezela sin tosilato exdraccion & WIS _1
| Py WAL254 nm
0,600+
0,400+
0,200+

1 - amoxiilina - 2,660 2; Metd_ampiciling
min
B T T T T T T T T T T 1
0.0 10 20 2.0 40 &0 6.0 7o 2.0 a0 10,0
J K L M N
Ho. Peakname me  Area Amount Type Height
min  mAUWPmin - ppm mal
1 armoxicilina 2p60 00096 na  BME™ 0036 36,53 187
2 Metd ampicilina-1 9027 00166 08747 BME* 0045 6347 n.3.
Total: 0,0262 0,9747 0,081 100,00
Figura 222. Cromatograma de la mezcla de antibidticos extraccion a
2, MIPS_SEC_AMPICILINA 312 [moditisd by BIOLOGIA, 1 pesk manually ssgned] _ Mezsla sin osilats aceion b UV_VIS_
| mau WYL:254 nm
0,60
0,40
0,20
) 2 Metd_ampicilin
1+ amoxicilina - 2,873
-0+
min
-,20-4
T T T T T T T T T T
00 10 20 30 40 a0 8.0 70 80 20 1
A B C D E F G H | J K L M N
FPeakname RetTime Area  Amount  Type  Height RelArea Resolution|
min  mAirmin  ppm mAls %
1 amoxicilina 2673 00129 na o BME™ 0,043 38,10 11,72
2 Metd ampicilina-1 9040 00210 12337 BME* 0,061 190 n.a
Total: 0,0339 1,2337 0,03 100,00
Figura 223.Cromatograma de la mezcla de antibiéticos extraccién b
MIPS_SEC_AMPICILINA #3123 [modified by BIOLOGIA, 2 peals manually assigned] Mezcla sin tosilato exdraceion o Uv_WIS_1
| Py WyL:254 nm
0,376+
0,250
o265 4 Metd_ampiilin
1- amoxici\inai%e&r?g”ma 633600 3 - oxaciling - 6,320
min
BT T T T T T T T T T T 1
00 1.0 20 30 40 50 8.0 70 8.0 a0 10,0
A B C D E F G H 1 J K L M N

Ret.Time
min

Peakname Area

mAU min

Amount Type

o

ppm %
1 amoxiciling 2673 0,0083 na  BMB™ 0023 2430 253
2 penicilina G 3360 00002 na.  BMB™ 0,004 o072 52
3 axaciling B.920 0,0008 n.a.  BWMB™ 0,006 314 468
4 Metd ampicilina-1 9040 00186 10914 BMB™ 0045 7184 n.a
Total: 0,0259 10914 0,078 100,00

Figura 224.Cromatograma de la mezcla de antibiéticos extraccién c
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